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甘蓝型油菜品种及其实质性派生品种鉴定 MNP标记法
[bookmark: _Toc17233325][bookmark: _Toc26718930][bookmark: _Toc17233333][bookmark: _Toc24884211][bookmark: _Toc97195091][bookmark: _Toc24884218][bookmark: _Toc26648465][bookmark: _Toc26986530][bookmark: _Toc26986771]范围
[bookmark: _Toc17233326][bookmark: _Toc24884219][bookmark: _Toc17233334][bookmark: _Toc26648466][bookmark: _Toc24884212]本文件规定了利用多核苷酸多态性（Multiple Nucleotide Polymorphism, MNP）标记法进行甘蓝型油菜（Brassica napus L.）品种鉴定及其实质性派生品种鉴定的术语和定义、原理、主要仪器设备及试剂、引物相关信息、操作程序、数据分析、结果判定与表述。
本文件适用于甘蓝型油菜品种鉴定及其实质性派生品种的鉴定。其他芸薹属（Brassica）植物品种（系）可参照使用。
2 [bookmark: _Toc26986531][bookmark: _Toc97195092][bookmark: _Toc26718931][bookmark: _Toc26986772]规范性引用文件
下列文件中的内容通过文中的规范性引用而构成本文件必不可少的条款。其中，注日期的引用文件，仅该日期对应的版本适用于本文件；不注日期的引用文件，其最新版本（包括所有的修改单）适用于本文件。
GB/T 3543.2 农作物种子检验规程  扦样
GB/T 6682 分析实验室用水规格和实验方法
GB/T 38551 植物品种鉴定 MNP标记法
3 [bookmark: _Toc97195093]术语和定义
下列术语和定义适用于本文件。
3.1 
多核苷酸多态性 multiple nucleotide polymorphism: MNP
在一段核苷酸序列中，由一个或多个核苷酸变异引起的序列多态性。
[来源：GB/T 38551，3.1，有修改]
3.2 
实质性派生品种 essential derived variety: EDV
由原始品实质性生派生，或者由原始品种的实质性派生品种再次派生的品种，且保留了原始品种的基本性状；与原始品种存在明显区别；受原始品种的基因型或基因型组合控制的基本性状的表达与原始品种相同。
[来源：中华人民共和国种子法，第九十条第十款]
3.3
平均覆盖倍数 average coverage
在基因组上比对到所有标记位点上的所有测序片段的总数与标记位点总数的比值。
 [来源：GB/T 38551，3.4，有修改]
3.4
检出的标记位点 detected markers
至少有一个等位基因型且有20条及以上测序片段支持的标记位点。
[来源：GB/T 38551，3.5，有修改]
4  原理
利用多重聚合酶链式反应（PCR）、二代高通量测序以及生物信息学方法扩增、检测和分析品种MNP标记，获得MNP标记基因型及其在品种间的遗传差异，将遗传差异与判定阈值进行比较，获得品种鉴定结论和实质性派生品种鉴定结论。
5  试剂和材料
[bookmark: _Toc80450888][bookmark: _Toc80450221][bookmark: _Toc80447317][bookmark: _Hlk113522050][bookmark: _Toc130902888][bookmark: _Toc130903966][bookmark: _Toc137372760]除非另有规定，仅使用分析纯试剂，实验用水符合GB/T 6682中规定的一级水的要求。
5.1 [bookmark: _Toc80450359][bookmark: _Toc80450891][bookmark: _Toc80450222][bookmark: _Toc80447320] 多重PCR扩增与文库构建试剂盒
[bookmark: _Toc130903967][bookmark: _Toc130902889][bookmark: _Toc137372761][bookmark: _Hlk140043507]应匹配MNP标记和标记检测引物，以及高通量测序试剂盒。
5.2  高通量测序试剂盒
应匹配高通量测序仪。
[bookmark: _Hlk140043482]5.3  MNP标记和标记检测引物
应符合附录A的要求。
6  仪器设备
6.1  离心机
     最大转速度不小于12000 rpm。
6.2  电泳仪   。
6.3  PCR扩增仪
6.4  高通量测序仪
测序读长不低于300 bp。
[bookmark: _Toc130903974][bookmark: _Toc137372768][bookmark: _Toc130902896]6.5  计算机服务器
7  操作程序
7.1 样品准备
送检样品宜为种子、幼苗、叶片、穗子等组织或器官。
送检样品抽取的样本数量宜为30个以上。 
样品需扦样时，应符合GB/T 3543.2的规定。
抽取的样本可以混合后检测。
7.2 DNA提取
利用核酸提取试剂提取待测样品DNA。提取的DNA在260 nm与230 nm处的吸光度值的比值大于2.0，260 nm与280 nm吸光度比值介于1. 7~1.9。
7.3 多重PCR扩增与文库构建
按多重PCR扩增与文库构建试剂盒的说明书进行DNA质控、多重PCR扩增、文库构建与纯化。且规定多重PCR的扩增循环数不高于20次。
7.4 高通量测序
按高通量测序试剂盒和高通量测序仪的操作说明，对7.3中获得的高通量测序文库进行高通量测序。高通量测序的平均覆盖倍数设置为700倍以上，测序长度不小于300 bp。
8  质量控制
8.1  环境
样品准备、DNA提取、多重PCR扩增、文库构建和高通量测序宜在规定的区域或相互隔离的区域按单一方向进行操作，不同区域的仪器设备需专用。
8.2  测序数据
8.2.1  高通量测序原始数据质量应满足所采用的高通量测序仪的操作手册中所规定的测序质量要求。
8.2.2  将样品的测序数据比对到参考基因组的标记位点上，统计第一次检测的标记位点的平均覆盖倍数C1。
8.2.3 当C1小于500时，判定样品的测序数据量不足，从7.4或之前的步骤开始重新实验至第一次检测的标记位点的平均覆盖倍数C1大于或等于500。
8.2.4  当C1大于或等于500时，进一步计算检出标记位点的比例。
按式（1）计算
………………………………………………………（1）
式中：
——样品检出标记位点的比例；
——样品检出标记位点的数目；
——样品检测标记位点的数目。
8.2.5  当R1大于或等于95%时，判定测序数据合格；否则，从7.2或之前的步骤重新实验至第二次检出的标记位点的平均覆盖倍数C2大于或等于500。
8.2.6  当C2大于或等于500时，进一步计算第一次和第二次共同检出的标记位点的比例。
按式（2）计算
…………………………………………………（2）
式中：
——第一次和第二次共同检出的标记位点的比例；
——第一次和第二次共同检出标记位点的数目；
——第一次检出标记位点的数目；
——第二次检出标记位点的数目。
8.2.7  当R2大于或等于95%时，判定测序数据合格。
9  数据分析
9.1 [bookmark: _Toc130902905][bookmark: _Toc130903983][bookmark: _Toc137372777]测序数据比对与记录
9.1.1 将测序数据同源比对到参考基因组上的每个MNP标记位点上。
9.1.2  位点的基因型指该位点的所有检出等位基因型，其中，检出等位基因型指从该标记第一个到最后一个碱基构成的检出DNA片段，不同检出等位基因型用“／”隔开。位点的基因型记录实例见附录B.8。
9.2  遗传相似度（Genetic Similarity, GS）计算
		（3）
式中：
——待测品种与对照品种的遗传相似度（%）；
——待测品种与对照品种中均检出的但基因型无差异的标记位点的数目；
——待测品种与对照品种中均检出的标记位点的数目。
10  结果判定
10.1  品种鉴定判定规则
10.1.1  当待测品种与对照品种的遗传相似度（GS）小于92%时，判定为“不同品种”；
10.1.2  当待测品种与对照品种的遗传相似度（GS）大于或等于92%时，判定为“疑同品种”。
10.2  实质性派生关系判定规则
10.2.1  当待测品种与对照品种的遗传相似度（GS）小于85%时，判定为“不存在实质性派生关系”；
10.2.2  当待测品种与对照品种的遗传相似度（GS）大于或等于85%时，判定为“疑似存在实质性派生关系”。
10.3结果表述
[bookmark: _GoBack]待测品种      与对照品种      比较位点数为     ，差异位点数为     ，遗传相似度为     ，判定为    。
例1：待测品种A与对照品种B比较位点数为502，差异位点数为2，遗传相似度为99.60%，判定为疑同品种。
例2：待测品种A与对照品种B比较位点数为487，差异位点数为152，遗传相似度为68.79%，判定为不存在实质性派生关系。
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（规范性）
油菜MNP标记和标记检测引物
油菜MNP标记和引物序列见表A.1。
油菜MNP标记和标记检测引物
	引物
	位点编号
	染色体
	扩增起点
	扩增终点
	正向引物
	反向引物

	1
	AMPL4061223
	A01
	4385431
	4385701
	GGGTTTGCATGTTTAATAAGGATATGGAG
	AAACTGTGTGTGTATGGTTCGACT

	2
	AMPL4061225
	A01
	10170293
	10170567
	ACCAGCCAAACACAAAAGACTAATTTACTA
	TATCAGAGGTTTTCTCCTCTCAATGGT

	3
	AMPL4061226
	A01
	11974609
	11974883
	TGTTGCCTCTAAGTTTCAACAATGTTG
	GGATATTCTCACATTAGCTACTCCTCACTA

	4
	AMPL4061227
	A01
	12306018
	12306287
	TCCAATTACCGATACAAGAGACTTTGTTT
	GCAAAGTCTCCCACACTGGAAATTATAAAT

	5
	AMPL4061231
	A01
	24382506
	24382730
	AAATAAAATTCAGTTTCTAATGCGATTTCATCC
	CCGGCTTCGTATGTTTGTATGCT

	6
	AMPL4056478
	A01
	25812621
	25812895
	TATCTAGGGAAGTTCTAACAGTGGCTT
	CTCAAGCGGGTAGCACCAAAAGAAG

	7
	AMPL4056477
	A01
	26118883
	26119090
	GATACGAAGTTTTCAAATCAGTTCACTTGT
	AAATAGAAGTGTAGTCAATTATTGTTGCGT

	8
	AMPL4057519
	A02
	3498976
	3499195
	ATAAAATGTGGAAAGCAAACCAAAATCCT
	TACTTAAATGGAGAGATTCGACGAAACTG

	9
	AMPL4061232
	A02
	9922275
	9922549
	AAGTACGTCTCCGATGAATGACATG
	CGTTTGATTGCCTTCAGTACTAGACTATAT

	10
	AMPL4061233
	A02
	12480102
	12480376
	GTGTCCTTCGGATATTTTTGCTGG
	GTCTTTCTGTAATCACATCGGACGATATT

	11
	AMPL4061234
	A02
	13744110
	13744366
	CGAAAACAAACCGAAATTCTAAATCCCA
	GGCTTTATTTTGGGAATATGTGGCA

	12
	AMPL4061235
	A02
	14437744
	14438018
	CAGTAAGCAAGATGGAGGAAAACAG
	CCTGAATGCTCTTGTCTGCTTCA

	13
	AMPL4061236
	A02
	17215856
	17216130
	TGAAAATCGGATGAAAAGCAGATTATTTCA
	CCTACGTGAGATTCTCTCTTTCTTCTTTTA

	14
	AMPL4061237
	A02
	17580701
	17580942
	TAAATAAAATAATCACGCAGAACCGCG
	AGTCACAATACATCAAATTCTCACTAACATC

	15
	AMPL4069510
	A02
	18139611
	18139884
	GGTGAAGCACATGTTGGAAGACA
	CCCAAGTCATTTTCATGTGCAACAAA

	16
	AMPL4061238
	A02
	18734886
	18735160
	ATGATCCAATGATTGATTGAGCTCAGT
	TGAACCGAACTTGAAGCAAAATTTGTAAAT

	17
	AMPL4057507
	A02
	21853449
	21853717
	AGTGTTTCAATCATTATGAATGTGTCAGTT
	TACCACGGGAATTCAAAGAACTTAAACA

	18
	AMPL4061240
	A02
	22047413
	22047686
	ATTCCGACATTTGGAGAACCTATAGATAGA
	CCCAAAACCTTTAGGGTGAACCATAAA

	19
	AMPL4061241
	A02
	23766408
	23766682
	GCGGAATAAATGTTGAAGAAGAGGTAAAC
	TATGGCTGCTGTTCAAAGTGTTTATTTC

	20
	AMPL4061243
	A02
	32743876
	32744102
	CCAATCAAATCAAATCAAATCAGAGCCAT
	GTCAGTATAAGAGAGCTGAGAAAGGTG

	21
	AMPL4061244
	A02
	33131568
	33131842
	CATTGGTACGTTAGTTTATAGCCTAAAGCT
	AATTTCATTGTCAGACTGTGTTAACGTTAC

	22
	AMPL4061247
	A03
	919800
	920060
	GTCGTGTAGATGTGACCGACTT
	ATCACAGCATATAACTTCATGTATGCAGAT

	23
	AMPL4056784
	A03
	4889819
	4890083
	AAGCACAAAGACAACAATACCCTCT
	GCTTTAATTATTTTGACACGTGGCGAAT

	24
	AMPL4056780
	A03
	9748229
	9748463
	AGCTTCAAATGGAGTTTAGATCGGT
	CCGAATGAAGTCGAAGATAAGAATTTGAAG

	25
	AMPL4061251
	A03
	10440405
	10440679
	ACCGAACTTTTTGAAAAAGTTTGAATCT
	GGCAATTGTTCTAACAAACCAAAAGAGAG

	26
	AMPL4056776
	A03
	11482865
	11483103
	CGTATACCGTATCGGTCGGTTT
	TCATGTTGGTCGAGTTTCTTACCTG

	27
	AMPL4056772
	A03
	14548012
	14548286
	TTGAAAATGTCTCGGAGGATAAGAACAA
	CCATTATAAAAGCATTGTCTGGTCTGAAT

	28
	AMPL4061254
	A03
	18741283
	18741556
	CATAAAAGAACGCTCCAACACGAT
	CAGGAACGCTTCGTTTACTTTAACC

	29
	AMPL4061255
	A03
	18924420
	18924663
	TGCAATTTAATCCACGAATTCAAAATTCCA
	AATTTATGATGAGCAGCTCCAGTGAT

	30
	AMPL4061256
	A03
	20202568
	20202821
	TGATACATCTCCTCGCATAGTTAGGT
	AGCGGTAGTGAGAAAGAAAGTTCC

	31
	AMPL4061257
	A03
	21376227
	21376501
	TTCGTTACAAACTATGACAGATGTTTTGTCTA
	GAACGTATAGCTAACATCATTTAGTGTCTTACA

	32
	AMPL4056762
	A03
	23429935
	23430194
	TAGACGATTTTACAAGCGACAATTATACGA
	CTTGGAGATGATTCTGATTGTCAAGC

	33
	AMPL4061258
	A03
	23657775
	23657966
	GTGGAGACTCGAGAGAGAGGAA
	TGATAGTTGGTGAACTTTTATGCACTACAA

	34
	AMPL4061259
	A03
	25031628
	25031902
	CGCAGTTGATATACTGGGTACCAT
	ATGCAAATGTTTACTTCTTTAAAAGGACGT

	35
	AMPL4061260
	A03
	25903276
	25903523
	GCTATCATTAGTAAAGAGTCTACGAACGTT
	TTAAGTACCTCAACTGTCCACTTAGCTA

	36
	AMPL4061261
	A03
	27914370
	27914633
	TGGCAATACGTAATTGATTTATTAACCGGA
	CTTGTTCTCTTTGGCGTCGTTT

	37
	AMPL4061264
	A03
	31782082
	31782356
	TCACTCGTTTTCATATACAACTCATCATGT
	GAGACTTGAAAGCCTTTCTTTTTATTTTAATTG

	38
	AMPL4061265
	A03
	35244062
	35244336
	ACTCTATTTCTGTGGGAATTTTAGAGGAA
	CTTGCGCAAAATTATTTTTGAACTAACTGT

	39
	AMPL4061266
	A03
	39567583
	39567840
	TTTTTGAATTATATTGGAGTATCCTGGCCT
	TTTTTGTGAAAGGGTTTAAACAACTAGAATTTC

	40
	AMPL4061267
	A03
	42879585
	42879859
	AAAAATCCTTCCAGATGTTACATAAGTACTT
	GGTTGGCTTCGCTCAAGGTAG

	41
	AMPL4061268
	A03
	44026907
	44027181
	GGAAACCATGCGCGAACCTA
	AAGAGATTCTTCAAATAGAAGTTCATGTAACTT

	42
	AMPL4069511
	A03
	44251137
	44251356
	AGAGTCGACGGACCACTAAGTA
	AGAAGTGAACATTATTGGTCATTCATGGTA

	43
	AMPL4061269
	A03
	45082115
	45082382
	GGAAACTTTGGCACGTGCATAT
	CCCTGAATCGCGTGATAGCTAATTAAA

	44
	AMPL4061270
	A03
	45462210
	45462476
	GCATGTGTAGGCAAAACACCTAGTT
	GGCACCCACTCTACTCTACCTAG

	45
	AMPL4061271
	A03
	46070770
	46071044
	GTAGAGTTGCAGTCCGTTAGCT
	ACATTTATACCCGTGCTGGAAAATCA

	46
	AMPL4061272
	A03
	46255187
	46255459
	AGATCATATCAGCTAAATTTTGAGCCCAT
	TTCCTAGTAAATGCATATGCATGTGAAGT

	47
	AMPL4061273
	A04
	106730
	106975
	AGCTTCGGTGGACTAACCACTA
	GGTAACCGAGCCATGGGATTTAA

	48
	AMPL4061274
	A04
	1395102
	1395375
	TCATTTTTCAGACTTGGCTAACCCTT
	GCGATCGCTTCCAGATATTGGTTAATT

	49
	AMPL4061275
	A04
	2579795
	2580062
	TTACAACTTTATAACATGTATTCGTTAGGCCA
	CATGTTTTGCAATACTATGTTTCTATTCAAGAC

	50
	AMPL4061276
	A04
	2907626
	2907861
	GACCTGAGATCTCTAGACAAACACTACT
	TTTAATCAGTGTGAATCTGGTTGAATGG

	51
	AMPL4061277
	A04
	3182413
	3182687
	CTTTATTTGGTGTTGATTAACCATTGGTGT
	TATGCTTTCCATTACTGCTGAAGCTT

	52
	AMPL4056339
	A04
	4944151
	4944424
	ATGTGTTCTTTTTAGATGGTTTAATTTTCTCTT
	CTTTTCCAAATCTGTAAATTTGACAATATACCA

	53
	AMPL4056335
	A04
	7833865
	7834127
	GAGGATTATGGAATTGATTCGGATAGCA
	TGGATATCATCGTCGTCTGTAGCA

	54
	AMPL4061282
	A04
	8387227
	8387490
	TTGTGATGACTTCTACGTGATTATGAATGT
	TGAGATGAAACAAGAATTCCATCCACAAT

	55
	AMPL4061283
	A04
	9028523
	9028797
	ACGCTCTTTAGTTGCAATTGAATACG
	ATGCACCGTTCATAGTTCCTATGAAT

	56
	AMPL4061284
	A04
	9471689
	9471962
	CCAAAAGCTCTAATAATAATGAATCATTCGGA
	GATCATGCATTTAGGCATTACTTCAATGA

	57
	AMPL4061285
	A04
	10160777
	10161051
	GAGCTGTTGCAGAGAATAATAGAAGGA
	CGGTGCCCAATTTGAATCAATCAATT

	58
	AMPL4061286
	A04
	10697775
	10697978
	TATTTGATCGAAAACGATCGATTTTCTGTTC
	CAAAAGAGTCTTAGAGTGGTATAGAAAGAAGG

	59
	AMPL4056315
	A04
	11831381
	11831601
	TGACAGATATTGGATTTCGTTGGCAT
	TCACTACAATAAATATGCAATTCCCGACAA

	60
	AMPL4061287
	A04
	12151019
	12151293
	CATGATCTGAATTCCATAGATGCGAAAC
	TGACTGTACAAGATGCCGATCTTC

	61
	AMPL4061288
	A04
	12420308
	12420582
	GAAACTAGGTGAATCTCAAGTGAATCCA
	CGCTGTCTCTTCTGCTAGCTAC

	62
	AMPL4056312
	A04
	12621024
	12621298
	AATCCACGAATGGATATTCTTTCTGATTATTCA
	AGTGTGATGCATGTAAAATCATTAATTATGCAT

	63
	AMPL4061289
	A04
	12923438
	12923712
	GAAAATCTTGCATGACAACTTGTCAAC
	GGCATATACTGACATCTGTTGATGATAACT

	64
	AMPL4061290
	A04
	14760676
	14760908
	GTATACAAGTACTTTACTAGGACCAATGCA
	GGAAAACAAGTTAAAAGTCAGAACCCAT

	65
	AMPL4061291
	A04
	16175667
	16175940
	TTTAATCCTTTAAGAACCCAAACCGTCTA
	ACTAAGGCAAGACACAATTTATCAAGCT

	66
	AMPL4069512
	A04
	18460346
	18460570
	CACATGGTAAGTGGAAAGTGGTAAAC
	TTCTAGTTTCTTGTTTTCAGTGAAGTTAGACA

	67
	AMPL4056302
	A04
	20174156
	20174418
	CATTTTGGTAGAATTGTTGAATCAAACAGT
	TGGTCAGTAACCTTATACTTGAACCTTACT

	68
	AMPL4061292
	A04
	20627322
	20627596
	AGCAAAAGCCATGTAACCATTATATTTTATAC
	ACGATAGCCCGTGTCAAAGAC

	69
	AMPL4061293
	A04
	23030933
	23031207
	ATTAACCCTCGAGAGACTCTTCTGT
	AAATCGTTTTGGTTATGAATGATTTGCCT

	70
	AMPL4061002
	A05
	5013411
	5013572
	AGTGATTGTTGTCTCAGCTAGAAATACTAC
	GTCTGTGACTGGTGGTGTTGATT

	71
	AMPL4056375
	A05
	6892062
	6892322
	CAGAGGGAGTAATTACGAATGGCT
	CAGACAATGGAGGGAGACGTTA

	72
	AMPL4061294
	A05
	7153841
	7154115
	TACTGTGCGAGTGAAGCCAAAAT
	CGACTCTGAACGTAGAGGAATTTTATTCTT

	73
	AMPL4061295
	A05
	7345673
	7345931
	ACATGGTGAAACATAAATTTGCAATCCT
	GCCTAAAGCAAAAATAAAAGATTGGCCTAT

	74
	AMPL4061296
	A05
	11809096
	11809370
	TCAAGAAAAATTATGATGGCGGTTGAAAA
	ATTTTGCTCAAAATCCATAGAAAAGTTGGT

	75
	AMPL4061298
	A05
	13536708
	13536981
	ACAAGACAACGGTTCATTTCCCA
	CCCGAGAATATCTGTTGGTTGGTTT

	76
	AMPL4061299
	A05
	14880540
	14880799
	TTGAAAGCAAAACCCTAAACAGGGA
	GGTTCCCACTGCAACTTCCATAA

	77
	AMPL4056364
	A05
	16157288
	16157500
	AAAAATATGTCAACTTTCAAGGCCTAAACA
	CGAGTTTGGCGAGAGTTGTTTG

	78
	AMPL4061301
	A05
	20059110
	20059380
	AGAATACCATAATATTTTAAATGGCCATCTACA
	GTTTCATCATTCATTTCATCCAAACATTTCAAC

	79
	AMPL4061302
	A05
	21062634
	21062908
	GGCTTTTAGCCCATAATATATTCCTTTCCT
	AGAAACTGCCGACATGTCTTCTT

	80
	AMPL4061304
	A05
	25754789
	25755059
	ATTAATGTTAGCCCTATGAATAGTCGATCAAAT
	CTATTAACATAGACAAGTCTGGGATTGAGAC

	81
	AMPL4056352
	A05
	27465918
	27466192
	CCTAGGCCCTTTCCATCTTTATAACC
	AATATGTTCACTACAAAATGACCACGATTT

	82
	AMPL4061306
	A05
	28009010
	28009250
	TTCTCCATGCGAAAGGGTTTCA
	GCGCGAATCTTAACCTAGTTTGATTTAAAA

	83
	AMPL4056350
	A05
	28202236
	28202505
	CTTTCGTCTTTGGTAGGGCTCTT
	TCAATATAATCATCTTCAACCATGTGTGCT

	84
	AMPL4061307
	A05
	29713403
	29713677
	ACCAATCGCAGGTGTAACAACT
	TGGAGAGAACAATATGTTTGCGAAGA

	85
	AMPL4056404
	A06
	883447
	883639
	ATGATTGTTTGGATAAACTCTCTTAACTGA
	ACATGATCATCCATGTTTTATGCCCTTAAT

	86
	AMPL4056396
	A06
	8268868
	8269137
	CAGTGCCTATACAGTCTAACCCTTAAC
	GTGAACCTTGATATCAAAACTTCTTTTGGT

	87
	AMPL4056395
	A06
	8683626
	8683900
	CAATTCAGACAACCGTTTTCAAAACATTT
	TGTCGATTTGTGTATGTGAATCCGT

	88
	AMPL4056393
	A06
	15131177
	15131448
	TCATTAATTTGCAGAAAGATGGATGAACTT
	GTTGTTGAAGTGCACCAAAATTTAAGTACT

	89
	AMPL4061311
	A06
	15873088
	15873361
	CTTCCGTCACTCGATCATCTTCT
	TAAGCGTCAGCATCGAACTTATCAG

	90
	AMPL4056388
	A06
	21293426
	21293700
	AGAATCATCGTATTATGTCCAACTTTTGTCA
	TCATGGAGTTTTGCTGAAATAATATTTCAAAAT

	91
	AMPL4056386
	A06
	22842110
	22842384
	AGAGTGGAGTTGGAGAAATTTTTACTCTA
	GGAGAGAAATAGAGTAAGAAAAGTTGAGTACG

	92
	AMPL4056385
	A06
	24779030
	24779232
	AAGCTGACTTAGGATTTGTGAAAGATT
	CTTAATAGTTTGTGGTGCTTGCTCAATAT

	93
	AMPL4061315
	A06
	25835558
	25835802
	CCATTCAATTTTTGTTTGATTTGTTCCACA
	GGGATCATAGAGAGAGAGAGAGAGAGA

	94
	AMPL4061317
	A06
	30883808
	30884068
	TGAGCTAGGAAAAGACTAGTTGGGA
	TTTCCAATCTCATTTGGTTTCTAGAGTACC

	95
	AMPL4061319
	A07
	949504
	949777
	AACAGCCATAACCACAAACAAAGATG
	GGTGATGATTGTTTCGCCTATTCCTATTTA

	96
	AMPL4056156
	A07
	1562962
	1563236
	AGCCCAATTCAAATAAAACCTCATAATTTGATC
	CGATCATAGCTAAATGTCTAGAGATGTCTTCTA

	97
	AMPL4061321
	A07
	11027812
	11028075
	TTCTTTTTCTTAGTTGCCAGAAAAGAATAC
	ACATCACGAAAATGTATCACCATAAGTTC

	98
	AMPL4056147
	A07
	11848230
	11848497
	AAGAAACCAACAAGCACTTCATGTATTTT
	TAAAATATCCACTACGGTTTTTAGCCGT

	99
	AMPL4056145
	A07
	16380373
	16380637
	GCGGGATACGTTTAAGTTCAGTTC
	ACTCTAAGGAGGAAACTAACACATTAAGGT

	100
	AMPL4056143
	A07
	17103613
	17103883
	AAAATCTCAACAAATATGAGAGAGTTTTCG
	TTACTAAGCAAGATGATGATATGAGTTTTTAGT

	101
	AMPL4061322
	A07
	17785858
	17786122
	GCTTATAAAGCTTTTGGAATCACACCA
	CCTCGCACGTTATGGGCTTATATC

	102
	AMPL4069513
	A07
	18025666
	18025938
	TTCGTTGTTTCCAGGCTGTACA
	CATCAAATTTGGTGTGAGATATAACGAAGC

	103
	AMPL4061323
	A07
	18261472
	18261743
	GGGATGTTACATTAAAATTCAAAGTGATGT
	CACGCATGCGACTACTAAAAACAG

	104
	AMPL4061324
	A07
	19341080
	19341301
	CGACAGTGTGAGCTCCCATAAC
	AAGAACCTTTTGAACCCACCAGAA

	105
	AMPL4056137
	A07
	20834057
	20834330
	CAAATGATTAGCAAGATGCGAGTCTTAAC
	GAAAATGAGTGGACCATAAAACTGAAGG

	106
	AMPL4056119
	A07
	23675283
	23675556
	ATTTTTGTCTTACGGAGAACTTATTCACCT
	TCATGCATAATTTTTGGACTGTAAACCATG

	107
	AMPL4061327
	A07
	26169844
	26170118
	GGAATTGTACTTCAATGCCACACCTA
	CTATTGGGATGGTGATTTTGCAGTC

	108
	AMPL4061328
	A07
	26487395
	26487669
	AGGTAGACAAGACAACTTTCTCAACTATG
	CTCGGTGTGAAGTAAAGGTGAAACT

	109
	AMPL4061329
	A08
	3064882
	3065156
	AACAGAATGATTCAGGAGAGACAAAGTC
	ACGATAGCAAGCTATGAGGAGAAATTTAC

	110
	AMPL4061330
	A08
	3217045
	3217318
	TTTTTCTTATTCCTTCGTTGCAAAATAGCA
	CTTTGTTTCTCAAGACATGCATGAAGTT

	111
	AMPL4061331
	A08
	3819484
	3819746
	TAACTTAGCATGATACATCCACGCAAT
	TTGTGTTTCTTTACAAAAACGATTGTGGAT

	112
	AMPL4061333
	A08
	9427710
	9427954
	ACGGTAAACAGCCAAATTTTAAAGTACTG
	TTTTTCAATTTGTTACGGTTGATTCACAGT

	113
	AMPL4055421
	A08
	10639560
	10639720
	TCGCTATATCACATGTACTTACCTTCCT
	GTTAATAGATTTGGTGGTGATCATAGTGGT

	114
	AMPL4056950
	A08
	11207343
	11207590
	CCGCACCATGCTAGACACTAAA
	TGAACAAACATTTTTCCGACAAACGT

	115
	AMPL4056948
	A08
	12753245
	12753517
	CGGCAAGAGGGTCACTCAATTA
	GGGACTTGTGGAGGAAGACATG

	116
	AMPL4061336
	A08
	14638464
	14638738
	GGAGGTGTCTGTCTGGATTGAAG
	AGGAGAAACATAAAACTTGTGCTCTTAACT

	117
	AMPL4061338
	A08
	18948277
	18948551
	ACAAACTCACCCAACAATTTGAACC
	AGAATGATTGGAATTGGAACGGATGAAT

	118
	AMPL4061339
	A08
	22091733
	22092007
	GCGTTCAGCTCCACACAATAAA
	GAACCATGTCAAAAGACTCAAAACTCATT

	119
	AMPL4056935
	A08
	24698265
	24698539
	AGAACGAAATTACAAGCAAATAGTTCAAAGG
	CTGACAAAGATGTCGTGTATAATTTTGAAGAAA

	120
	AMPL4061341
	A08
	25175342
	25175616
	GGTTTACGTTTTTGTTGTCTGTAAAACACT
	TGCTACTTCGTGTAGTTCAGCAAATAA

	121
	AMPL4056933
	A08
	25624204
	25624478
	CCTTGACTTGATAGCTAAGTTAGAGCA
	TAATGTCATCATCGAAAGCTATAAAAGCCT

	122
	AMPL4056932
	A08
	26435251
	26435525
	TGATCTTCATACATCACGTTAAACCATGG
	GCCGGACTAGTATATCATATTCTTTTACAA

	123
	AMPL4061342
	A09
	2646081
	2646355
	TTGTCGAGACTACAACAGAAAACACA
	ATCAGTGGATGAGTTTCAAAAACTCCTAA

	124
	AMPL4056223
	A09
	3304340
	3304614
	GGTGCAGATTTATTCTTTGCTTCTCTT
	ACGTAGAATCCGTCAACTTTCTTCG

	125
	AMPL4061343
	A09
	3620108
	3620360
	TGCGCCATGCCATCTAGTAAAT
	GCCATACACGAGTTGCTCGAAA

	126
	AMPL4061344
	A09
	7258336
	7258598
	AAAATATACCATTGACAAGATGCTTGTGATTC
	ATGAATTCATCATTTATGACTGGACAAATTTTC

	127
	AMPL4061345
	A09
	8472074
	8472348
	CTTTGACGGCTTAGATCGAAAGGTA
	ACAAATATTTTATCACAGAGAAAAAGATCGGC

	128
	AMPL4061346
	A09
	9392029
	9392298
	CACCATTGAATCGACCTTTTTGAGTAAC
	ACACGCTAATCTCTCCGAAATTTGAG

	129
	AMPL4069514
	A09
	11140987
	11141261
	GCTCTCCTTCAATTCAGCTTCTCA
	CTCGATTTCCTGTAAGCACTGACA

	130
	AMPL4061347
	A09
	11393075
	11393349
	CCCAACTTTTTCACTTGGATTCTGAC
	GACCTCTTACAATTAAGACATCTCCAATCT

	131
	AMPL4061349
	A09
	12298977
	12299219
	GAAGCATAGCAGGAAGCCAATG
	GAAGATTTTCTTACATAAGCGAAAGCCTT

	132
	AMPL4056213
	A09
	19045917
	19046191
	CTTCAAACTTCTTGTTTTGATCACCCAA
	TGCAATAAGCGTACATGATATTGATAGGTT

	133
	AMPL4061351
	A09
	23668438
	23668712
	CAATCAGAAAGGTATGGTCGACGAA
	CATCGAAGCTCTAGCATTTTGAAGC

	134
	AMPL4056209
	A09
	24061847
	24062031
	AATTAATTTCCAGTGGCATAATCTGTAAATACT
	AGTAGGTTATATTTGGATATTTTCTCTTCTGAC

	135
	AMPL4056208
	A09
	24396461
	24396676
	TGTTTAATGCTTAATAGGAGAGCTGCAT
	AGTTTTAAGAGGGCATGCACCTT

	136
	AMPL4061352
	A09
	25169930
	25170154
	AGAAAATGGCTCTGAGTGCGAT
	CCCTCCCACATCTAAACTGGTATATAAAG

	137
	AMPL4061353
	A09
	27714401
	27714675
	TAACATAGGAGCCAACTACTACACCA
	CAGATAATTGTGGTCACTATCGGAGATAAG

	138
	AMPL4061355
	A09
	30163388
	30163662
	CATAACTCTGAATTTTTAACAAGGGCACAA
	GGAGTCGCAAGAAAAATAACCATGATTC

	139
	AMPL4061356
	A09
	32400210
	32400483
	CTGCCCAAACAGTAGTCAAAATAATCG
	CAGTGTGATACAGTCCTCCACTCTATAAT

	140
	AMPL4069515
	A09
	33488398
	33488664
	TTTTTGTTAATGGGCTTAACACTTCTAAATC
	TGTTTTAATTTTTGTGCCATTGTTTAATAAACT

	141
	AMPL4061358
	A09
	41252036
	41252310
	TTTCTAAAGACTCTCTCTTATGAATATGCAATT
	CGCATCACACGCAGGTCT

	142
	AMPL4061359
	A09
	43351677
	43351951
	GGGTTGTTCCCTATTTGATGACATC
	CAGCTGCAGTGTTCAATCTTCATG

	143
	AMPL4069516
	A10
	195417
	195640
	CCTTCGGCGATAGGAGTCTCTA
	CCCGAGAATCCTGAACTTTTCTCAG

	144
	AMPL4057273
	A10
	1248658
	1248922
	ATTCATGCAATGTTTCATTCTTTCCAACT
	GCGGCTCTATTATTTATGAAGCCAATAAAG

	145
	AMPL4061360
	A10
	1712806
	1713080
	GTTTGCAGGTGTAGAGTATGTAGGG
	ATGATTGTCATTGCTTGTCTTTTTCTCTTTT

	146
	AMPL4061361
	A10
	2810732
	2811006
	GAACCTCAAAGTCTAAACGTTGTCAAG
	GATTCTCCTTTGTAGTTAACTGTCTCAGA

	147
	AMPL4057270
	A10
	3838798
	3839070
	TTTGACCGAGTTTCATCGTCCA
	TCGTTTTTACGTCTGTTTTACAAAAAGCT

	148
	AMPL4057269
	A10
	4155313
	4155562
	ACTTGCAGTCCATCCTAAACATCTAC
	GGGACTTTTCTTACAGAACCTGAACT

	149
	AMPL4057265
	A10
	6349671
	6349882
	GCGCAGGTTATCATCCAGTAGA
	CTTAGTAGCTGCAGAAGATGAATAGAGC

	150
	AMPL4069517
	A10
	6958957
	6959231
	CCGTCAAGTTCTTAGGACCTCA
	GCAGCACGAATGCAAAATCTCC

	151
	AMPL4057262
	A10
	8752140
	8752405
	AGACCACGTAGATTCTTGAACAATCC
	GCTCTGACTTCTGTTTGGCCAT

	152
	AMPL4069518
	A10
	9359099
	9359371
	ATGATTGTAGCAACAGTCCCACAT
	CGGTCTTAAAAATACCCAGCCACTTT

	153
	AMPL4057261
	A10
	10246478
	10246750
	AGCAATTTTGCAATGTTCTAGTGGATTT
	TTTTTAAACACCCAATGGTTGTTGACTT

	154
	AMPL4061365
	A10
	11308206
	11308479
	TAACATTTCTGGACCAGTTTGATCTAGTTG
	TTTCATGATTGAGTTCGGGAGACAAT

	155
	AMPL4061367
	A10
	12160353
	12160627
	GACTTATTGACATGGAAGACGACATG
	AGGGAACTCATTTAAACCTTTGGTAATCAA

	156
	AMPL4061368
	A10
	13774120
	13774391
	CGGAACATTCAAAATCTTGCAAGGA
	TGTCATTAAATCCTTGGTGATCAAAGTTCA

	157
	AMPL4061369
	A10
	14813606
	14813880
	GAAGAGTCATCTACCTCCATTCAATCC
	CAATAAATCTCTCGCACGGCAAA

	158
	AMPL4057252
	A10
	15959367
	15959641
	CACATTCACCGTCGGCATT
	CGCGGTTCAACACTCCC

	159
	AMPL4061370
	A10
	16552209
	16552483
	CATGATGACAAGATGGATTTTGCGA
	CATATTTTTACGCTCTCTCCTCTTGGT

	160
	AMPL4057250
	A10
	17156080
	17156351
	AGATGTCCATTCTTTAATTTGCTTGTTGG
	TCATAAAATATCGGTGGAGTTTGTCTTTGT

	161
	AMPL4069519
	A10
	17308793
	17309037
	GTTTATACTTTACGTTGGCATGACTTCCTA
	TTTTCGCTGCATGATTTCACATAAGTTT

	162
	AMPL4057249
	A10
	17653933
	17654207
	GTATACTCAGTTCGTAGTGTTAGAGTTGG
	TCGCAAATAATTCTTCTAAGGGAATGAGT

	163
	AMPL4061371
	A10
	18476492
	18476766
	CAATGGATTTGGAATCATAGTTTTATGCGT
	GGAGATGTAAGTGTTGAAAATCTACGTGAT

	164
	AMPL4061372
	A10
	18837108
	18837382
	TGGCCAAGACAAACTATGGTAATCAAA
	GTTTAACCGGTCCATTTTGCTTACAAT

	165
	AMPL4061373
	A10
	20757922
	20758190
	GGTTCTCTATGTAAGTGCTATCTCCAGT
	GTGACTGTCAAATCTGATGACCGAT

	166
	AMPL4061374
	A10
	21030113
	21030387
	AGGAAAGCACCGGTCTTTACAC
	GTGTATCCTCTCGATTCGATATGCTC

	167
	AMPL4057490
	C01
	1983377
	1983644
	ATGGATCTTCCTTCTTGAGACAATCAC
	ACCTCTCTGTTTATTTATCAGCATTTCTGT

	168
	AMPL4061375
	C01
	2206460
	2206734
	GCCTCTGTCCACTTATCACTATCAG
	TCTCAAGAGTCTCCAGTGCAAAG

	169
	AMPL4069520
	C01
	2639715
	2639989
	GCCACCAGATTATTGGTCAATGACT
	CCGTGCCATTTCATTCTCAACAG

	170
	AMPL4061377
	C01
	3710863
	3711129
	CGAAAATGATTCAATTTCAACGTGTCCAA
	GTAGGCAGCTTCCCGGAAAAAGC

	171
	AMPL4061379
	C01
	4051849
	4052123
	AAGGTGGGTTCCTAAGTTATGCG
	GATGAATGGGTGATTTATTGAGTTAGCTTG

	172
	AMPL4061380
	C01
	5150176
	5150450
	GTGGACTATAATGACGTAGTGAGACTTC
	GCCATATGTACCAATAAAACACATGTGTTT

	173
	AMPL4061382
	C01
	5840658
	5840901
	AGACAACCGTAGCCTGGACATA
	ATTGGACCCTTGGAAAGTCCATTT

	174
	AMPL4061383
	C01
	7618465
	7618738
	CTATTACCCATGCATACTCCACTTATGG
	GCCAAAGTATTCAATTTCTCTTGCCTTTAG

	175
	AMPL4061384
	C01
	8501853
	8502127
	AAGTGGTTTGTACAAGAGTGATCTCAG
	GCGAAGATATGAGCTTACTTGTACTTATGG

	176
	AMPL4069521
	C01
	9279916
	9280190
	GAATGGTGGTGTGGATCGATTTC
	TTTGTTCTGCTTCTAAACAGGCTAAGA

	177
	AMPL4061386
	C01
	9631381
	9631655
	CCTATTTAGATCATTCAACCAGCAAAAGAA
	GTTGCACATGATCGGGTTCTTC

	178
	AMPL4061387
	C01
	10555040
	10555314
	AAAATAAAGAGTTAGGTTCTCTCAACAGCA
	AAACCCATTTTCTCAAGTTCCACAATG

	179
	AMPL4061042
	C01
	16128179
	16128348
	AGTGGAAGATAAGAGTTATTTTGTACGTT
	AAAATACACAACATTTCGTGTCACCTTAAG

	180
	AMPL4069522
	C01
	16647512
	16647774
	GGCAGCGATCTGAACCAAATTC
	GCTTTAAGCACGTGCAATGCAAT

	181
	AMPL4061390
	C01
	19023067
	19023338
	GCGGTAAGAAGGTGGATCTGTT
	AATTCTTCAATCCTATCGCCCACTTTAT

	182
	AMPL4057471
	C01
	20232743
	20232960
	GAACCAAGGTCCAGCATTAGTATACC
	GGTTTTGTGATATTTTGTAGGAGGAGATGA

	183
	AMPL4061391
	C01
	22804098
	22804372
	GAATTTCTACAATGTTGTGAACCACTCTTT
	GTACTGCTGCCAACAAAGCTTTA

	184
	AMPL4061393
	C01
	26774759
	26775033
	GCCACAACAGGCTTACGAGATC
	CACTTCACGTACTTCGAAACTCAAGA

	185
	AMPL4061394
	C01
	31509300
	31509571
	GATGCCGACGACCAATTTAGGA
	GCGACTAAATCGAGGCTCACTT

	186
	AMPL4061395
	C01
	33844279
	33844553
	TTCATTGGTTAACAAAATGAGTGCGTT
	CCTATCTAAAGACCACAAAACGAAACACT

	187
	AMPL4069523
	C01
	34758630
	34758863
	AAAAAGAAATGAGGCACAAATGACTGA
	GATGATGAATTTTGGGTTTTTGAAGAAACG

	188
	AMPL4061396
	C01
	35305210
	35305484
	GAGGATATGGATCTTTATCGCCGAA
	GTAGATTACCTCTCTTTGAGTCTTTCCAC

	189
	AMPL4057459
	C01
	38396108
	38396368
	CCTAAACCTCGCCTCCCAAA
	TGATAATCCCTAAAGAAGCACCTGAAAC

	190
	AMPL4061397
	C01
	40004321
	40004594
	ACTCCATAAATTTTTGTGTGTTTATCTGTAGAT
	AATCGGATTTAAGGTCTGACAAACCAT

	191
	AMPL4057455
	C01
	41784497
	41784770
	TGACGGAGTACCAATGCACTATTTG
	CCTTCAACAACCTCAACCGC

	192
	AMPL4061399
	C02
	2862617
	2862879
	CTAACTAGCTTCATTCAACCCGTCAT
	ATTGCTTTTTCATCAAATGCGATATCGT

	193
	AMPL4061402
	C02
	8960745
	8960975
	TGCATTAGTGAATTGTCTCTAACCATTTGT
	TGTTACATGGAGCCCATGAAATTATAAAGT

	194
	AMPL4061403
	C02
	9585046
	9585320
	ACATCTCCAAAGCCTTCGACAT
	TGGAACCCAATACTTCTATTGATGATTGC

	195
	AMPL4061404
	C02
	10140503
	10140777
	CGATATAGTTGATGTTCTGAAAGATGGCA
	TGAGATGTGTTCGATTGAACTGAATAGAAC

	196
	AMPL4061405
	C02
	12242928
	12243202
	GTGGAACCAGATCTGGATCTATACCA
	AAGGAATTACCATTTACCGTCTTTGGT

	197
	AMPL4056464
	C02
	12977194
	12977448
	TACAACACACACAATCATGAAAATCTTCG
	CTTTGCTGCATTTTCTAAGTAAGAATGACA

	198
	AMPL4056463
	C02
	13766790
	13767061
	TCTAAATTGCAAGTGTGTATTTGCCTTATG
	GTGGATCAAAAATCAGAATCTCATGTTGTT

	199
	AMPL4061407
	C02
	14109801
	14110075
	CTTGAAAGATGCGAACTTGGCAA
	TCAAGATCCAGATACTCGCGTATAGAAT

	200
	AMPL4056461
	C02
	14304511
	14304782
	CAAATAACTAAAGCGTACGCACTGAA
	CCCACTAAAAGTCCAACACACATG

	201
	AMPL4061408
	C02
	15245278
	15245552
	CCATGGTGGTTTCACAGGAAAAT
	GAATTTGCGTTTCTTCTCAGAGCT

	202
	AMPL4061409
	C02
	15826678
	15826952
	GCAAATTACTCATGCGGATAACAGTTT
	CATCGGAGTTTATCTGGTTTCCTTTAAATT

	203
	AMPL4061410
	C02
	16917439
	16917713
	GAGCTAGAAGGATTTTTCCCAAGCT
	AGTCCAGACAAGGTTGCAAACT

	204
	AMPL4056455
	C02
	18145441
	18145645
	GAGTTTCAAGTTTTGGTTTGTTGGTTT
	TAAGTTATAAGTCGTATCAGCTGATCTGGT

	205
	AMPL4061412
	C02
	22645703
	22645964
	GCAAAACCATACATTTCAGAAATCCAGA
	GTGCAAACGGTGTTTGTGTTCATATATAAT

	206
	AMPL4061413
	C02
	26034953
	26035220
	TTTTTGCAATACTGCACACGTAAAATTT
	ACATAAATAACCGTAGAAATATGTGGGCAA

	207
	AMPL4061415
	C02
	32501964
	32502238
	GATCCAACCAGATCCGATCCAA
	CCATTCCTCGGAGTTCAGTTACC

	208
	AMPL4069524
	C02
	35166878
	35167148
	GGAGAGGGAGAAAGAACACACTTAATG
	TTTTCGTTGGCTAAACATTAACAACTAGTG

	209
	AMPL4056442
	C02
	35372519
	35372791
	AGATGTACGCAGACTGAATAGGGT
	CCCATCACCTTCTTTCATTTCCAC

	210
	AMPL4061417
	C02
	38710650
	38710924
	CTCAAGATGGAGGCAAATGCTTG
	CGAAATGGGCATAAGCACACCT

	211
	AMPL4061418
	C02
	39291064
	39291338
	TAGTTGGCCGAAAGAGATTAATTTCGT
	ACCCTCCGAAATCAAACTCAGAC

	212
	AMPL4056439
	C02
	39621801
	39622053
	AATCATTTAGTGTTCAACCAAACACTTTAG
	AATCCGATTACAGGAAATCTGTTTCTT

	213
	AMPL4061419
	C02
	39856630
	39856904
	AAGGGCAAAAATTAGGAGTGATTCTAAGT
	CTGAGCGAAGCTTTAAGATGAATAGATTTT

	214
	AMPL4061420
	C02
	41481247
	41481520
	ACATTTTTCATATGCGTGGGTAAGTTG
	TGTTGTAGAAGCATGTACATAGATAATGCG

	215
	AMPL4061421
	C02
	41911527
	41911741
	TACGCCTCAAAAGCACTGTCA
	GGGTCTATTCAGAAGTGTGAACCAT

	216
	AMPL4061422
	C02
	42351531
	42351805
	GAACTTTCCAAGTGGATGCTCTTC
	CCTATCTGAAACCAACTTTGAGAGTAATCA

	217
	AMPL4061423
	C02
	43009532
	43009754
	TGATTTTCATGTTTCATTAAACATATGCTTACA
	TTTTTGTTGCTTTCCACAATACTTTGTTAATTT

	218
	AMPL4061424
	C02
	43211418
	43211692
	TGTGTTCACATCAATCTCAAAACATTATATCG
	TAACTTCTTGCAACTGTCAAGGCA

	219
	AMPL4061425
	C02
	43439462
	43439736
	CACTTAAATCCATCGCATGATTCTTCATC
	CTCCAAGGCAAATATATCAATTTGACAGAG

	220
	AMPL4061426
	C02
	43820285
	43820558
	GGAAACAAGAAGGTGGTGGTCTA
	TTCTTCTGGGTATTGACACCCTTAAATC

	221
	AMPL4061427
	C02
	44065857
	44066131
	CGTTGTCAGTATGAGCATGCTCA
	CATCCCGCAAATCATCCAATTCATC

	222
	AMPL4061428
	C02
	44330140
	44330410
	ACAACAACAATCTTAGCAAAAAGGAGAGA
	ACCCGAGAGATGATATGGACACAA

	223
	AMPL4061429
	C02
	44696277
	44696551
	GTGGGTGTCGCCTGTTGTTATA
	GAGAACTGCCTCCACATTTGAGA

	224
	AMPL4056426
	C02
	46544243
	46544517
	CACAAACTGGAATCGCGTAATCA
	TGACTCTGTGTGAAGTCAATCGAAAT

	225
	AMPL4056425
	C02
	47084672
	47084946
	GCAAAGGTAATCAGCTTGAGAATGAG
	GGGTCGGTGTTTGAAGAGGTAC

	226
	AMPL4061435
	C02
	52115358
	52115632
	CCCAAGAGATCTGGTCGAGATCT
	CAGAACGAATACCTCAAACCCAGAA

	227
	AMPL4061436
	C02
	54193481
	54193751
	GCAAGAAGCTTGAATCACGTTGA
	CAACTGATCAACGACTCCAGATTCTTA

	228
	AMPL4069525
	C02
	54984715
	54984989
	TGAACTTCACCAAGACCAATCATCA
	GATACGTGGATAAAAGTGTTTTGACCAAAA

	229
	AMPL4061438
	C02
	55220265
	55220539
	ACAACGTCCCAAATAAACATGCC
	GACGTCTCTCTCAGACAATGTCTTATTTAT

	230
	AMPL4061439
	C02
	55770780
	55771054
	TCGGAAGACAACTTTTCTGCTAAGT
	GTCATCTCATTTTCTAGTTGTTCTCTCAGA

	231
	AMPL4061440
	C02
	57675707
	57675970
	GTTATTCGGTATTTCGGCTTTTTCCA
	TGATAATGTCAACTAGGGATGGGCATATAA

	232
	AMPL4061441
	C02
	58929681
	58929953
	GGACTTGGACCCATGACGAT
	GCTCTTTGATAGAGAATGACTCAATTCCTG

	233
	AMPL4061442
	C02
	59740053
	59740327
	AACCGACACGTATTTATTTATTTTTCAAAAGA
	TAACGTTTTTATATCAGGAGGTATGGTTTTCAA

	234
	AMPL4056411
	C02
	60018367
	60018641
	TCGTCACTTACATCACATTAGTTACTACG
	TAACTTTTATCTAAGAGGTTGGGCTTTGAG

	235
	AMPL4061443
	C02
	61871872
	61872146
	GAGAAGACGGGTTGAGGTTTTG
	AACGGTGCTCTACTTGGACAAG

	236
	AMPL4061444
	C02
	62326105
	62326371
	TAACTCATCTACGTTAGATCACCGACTT
	ACAAAATCAGCCCTAAAATATTTTGGACAT

	237
	AMPL4056406
	C02
	66403525
	66403765
	GGTTTAGGACATGCTTATTACTTTTGTTGC
	AAATATTGGAAGAAATGGAAAGCTAGGGAA

	238
	AMPL4061445
	C02
	67956769
	67957043
	GAGGAGAATCAATGCGTTTCATACC
	GCTTCGCTTGATTCTGTTTCTTCA

	239
	AMPL4061446
	C03
	1417153
	1417427
	CACTTTTACTACACTTTTCGCGTTTAAAGA
	TACAATAGGGTTGTCAATGGTAACACATTT

	240
	AMPL4057238
	C03
	3225647
	3225921
	CACGTTTAGTAATCGGATTTGCATGT
	ACCAATTGCTGATCTTAGTTATCTTTCACA

	241
	AMPL4057232
	C03
	6150636
	6150910
	AGGGAGATGAATAACATTGGTTTACCTTC
	AGAGTGAGCAGAAATTCTGACAATCTC

	242
	AMPL4061447
	C03
	7811647
	7811840
	TCTTAGAATTTGTCTTCTTTTCGCATGTCT
	TGTTGTGGACAACTTATTATGCAGAATGTA

	243
	AMPL4061448
	C03
	8377262
	8377536
	ACATTAAAAGCTCTCCTATAAAAGTCCCA
	CACGGCCATGTATAAAACGTTGATAC

	244
	AMPL4061449
	C03
	8844336
	8844576
	CAAAAAGCTAGTAAAAGAAAATGGCTGGAA
	AACGATTAACATATAAGCAATGTGTACCCT

	245
	AMPL4061450
	C03
	9599612
	9599886
	GACATCTCTGTCTAATGGCTACTAATTCC
	AGACCCAAATCCGACAATATTTAACCC

	246
	AMPL4061451
	C03
	10413343
	10413617
	ATGCATGCAGACTAAATGAATACAAGAAAC
	ACAACATGTACAAAATCGGCAAAGAG

	247
	AMPL4061453
	C03
	11628346
	11628605
	CGATGTCTCGGGAACTTCTCAG
	ATCCCTGATGACTCTCATTGGTATTAGAT

	248
	AMPL4057223
	C03
	11928595
	11928852
	TGAATGGAAGATAATTCAAGTGTGTCACTT
	AACACTTTGGAACTTGAGTATTTGTTAGTT

	249
	AMPL4061454
	C03
	12661231
	12661482
	AGAACTTAAAGAATATATTTGAGCTATCCACG
	TCAAAATTATTGGAAATCCAATCTCATTTGAAA

	250
	AMPL4061455
	C03
	13154340
	13154611
	TAGAAAATATCATGCACATTCAAGAGGGTT
	TGAAGGTTTTCCAAATTCGGAAATTCG

	251
	AMPL4061456
	C03
	13910321
	13910592
	TCGTTTATATCGAATGTAAATTGGGATCGA
	CGTCGCAGGAAATATGTGACCT

	252
	AMPL4061458
	C03
	15370983
	15371255
	AGTTTAAACCGTTACAACCGGATGT
	ATCCACAAGTTCTTTTGCATTAAATTCGT

	253
	AMPL4061460
	C03
	16898100
	16898374
	GCATATGTAAGACTGATCTCATCACCT
	CTGACTTTGGCAGTTTGAATGCTT

	254
	AMPL4061461
	C03
	17447711
	17447985
	TAACCTGAGAATGAAATGCTAGGTTGTTT
	TCATGTCTCCGTCTCCCTTATTTACTT

	255
	AMPL4057213
	C03
	19166014
	19166278
	CAAGGAGTGTACACTGCCCAAA
	GGTGGGTTTGCTTGTACTTCCA

	256
	AMPL4061462
	C03
	20708355
	20708629
	TGGAAGAGGGAGGAGGAATTAGTT
	TGCGTAGACTTCTCTCCTGGTTAT

	257
	AMPL4061463
	C03
	21272396
	21272668
	TTTATAGTAATGCAAAACTCGAACTGGTCT
	ATCGGAGAAGACAAAGACAACGAACCATC

	258
	AMPL4061464
	C03
	21791646
	21791920
	CCGATTCACATCGAAGAGTTGCA
	ATCACTTCAGTGAGAAGGATTTTTCTTCA

	259
	AMPL4057203
	C03
	22344215
	22344477
	TATGTGGCTGAGGAAATAAATGATAAACTTCA
	ACAAAATTGAAAAACGAACAATTTATGAATAGC

	260
	AMPL4057201
	C03
	23714157
	23714431
	TGGAGATGGATCATGAAGGGTTCA
	GATTGGACTGGCTAGCTGGATT

	261
	AMPL4061467
	C03
	24468616
	24468890
	AACATGTGCTTAGGTAATTTTCAACAACA
	GGGTGATACGATGTCGTTGTCATAG

	262
	AMPL4061468
	C03
	25118087
	25118361
	CGTATTAATGGATACTGACGGTCACAA
	TCAACCACCATAAGTCGATTTTCCA

	263
	AMPL4057198
	C03
	26541782
	26542056
	ACCTTGGTGTCTCGGATTTGAAA
	AGCTCCGTTTATCCAGAATGAAGC

	264
	AMPL4061472
	C03
	28417638
	28417906
	GAGTAGATAACGTGATTTTGCTGTTTGT
	TTTTCTCGTCAAAACAACAAAATCTTGTTT

	265
	AMPL4061473
	C03
	28894611
	28894885
	GATTGTGGAAACCACTCAGGTAGT
	TCTCTCAACCACAACAAGTGCTTTATT

	266
	AMPL4061477
	C03
	31823538
	31823766
	ACGGAAACTTTTCCTTTTTAGTGAGTTT
	ACAACGTCATATGTACAATCAGCTGATTAA

	267
	AMPL4061478
	C03
	35265334
	35265595
	TTTTTCACCGTTATATAGTCTAATTTCTCTTGA
	ATTGGATTTTAAAATTTGAAAAGAAGGTCCTTA

	268
	AMPL4057186
	C03
	35522674
	35522948
	GAATAAGCCTTCTTCTTTGCAACAAGA
	CTTCAGCCTTTCTTCTGCAAGAG

	269
	AMPL4057185
	C03
	36512902
	36513169
	GCATCGATCAAGACAACGTGGA
	AAATTGTTTATAGATTTCAAAATCTTATGGCCT

	270
	AMPL4057182
	C03
	37265908
	37266182
	AAAGCTCTACTCAAAAGTGTCAAACTATAT
	CATTGTAGGATCAACTTGACTTCTTTGAGA

	271
	AMPL4061480
	C03
	37611924
	37612189
	CTCCAAGTGATGGCTCTCTGTAT
	GTAGGTCGGACCGACTCTAGTAAA

	272
	AMPL4061481
	C03
	37897943
	37898217
	GCAGCAATTTGGGCTAAATTTATGTTAAC
	CTTATCAAGAGGCTTTGCTTGTTGAAG

	273
	AMPL4061482
	C03
	38977933
	38978198
	TTGTGTTCAGTTTGGTATTTCTTGGTTTTT
	TGTGTATATTAGTTTTCCTTGTCTTGCCTT

	274
	AMPL4057175
	C03
	40729261
	40729535
	TCGGACATATTAACCCGAACCATAC
	TCGGGTTTGGTTCCAATCGAATTA

	275
	AMPL4061483
	C03
	43616291
	43616565
	CTATCTGCTCGGCCATGAAACATA
	AAAAACATAACTGCAATTAACCAAGTGGT

	276
	AMPL4061485
	C03
	44815832
	44816087
	AAACTATGTTGGTCTAGTCTTGTAAGCTC
	TTAGAGCTCTTTTCTCAGTTTCAAGCTT

	277
	AMPL4061486
	C03
	45830133
	45830407
	GCTCCAGTTAGCGTGCAAAAAG
	TGATCGAGGATGAACATGGTAAAGAG

	278
	AMPL4061487
	C03
	46820635
	46820898
	TATATGTGAAAACGAGTGTTGCTTCTCA
	GACGCATCGTGAATGTGTGATTTATAG

	279
	AMPL4061488
	C03
	47874740
	47875014
	TCCAATCAAAGATTCCAAAACAAAGCC
	GGCCAAATCCATTGCACATTCATTT

	280
	AMPL4061489
	C03
	48101069
	48101343
	AACTCCATTCTGATTCACGCCTAA
	GTTTTCCTGCACATTAACAAAACTACAACT

	281
	AMPL4057162
	C03
	49468497
	49468756
	GAAGAAACATAACACATTAATTCAGACTTTTCT
	TATAGTGTGTTTTTAACTAAGTGGTCTTGGTC

	282
	AMPL4057159
	C03
	51735426
	51735673
	TTGAAGATTCAACAATCAGTGAGATCCA
	GTTCCAATCACCGTTCCATGGA

	283
	AMPL4057158
	C03
	59323497
	59323754
	GGGTTTTGAGCCCAGTAAAATTAATGC
	TGTGACAAACTATTTGATAGAATTGTCTAAGCT

	284
	AMPL4061490
	C03
	59499820
	59500094
	GAAACCTCTTAACCTATGTTCGTTCAGA
	AGACCTCGTGTTCCACTGTTTT

	285
	AMPL4061493
	C03
	61312160
	61312434
	ATTTAGTTTTGGCCTTGTTCGTATCCTA
	GCTTGTTCGTAATAGCAGCGATTATAAAAA

	286
	AMPL4061494
	C03
	61487778
	61488036
	TGTACCAACAAACATGTATTATCGGAAAGT
	ACCGCATGCAATGGATATTAGACTTTAAA

	287
	AMPL4057152
	C03
	62095549
	62095821
	AATGACATTGATAAATCTGTATGGTAACTTTCT
	CTCACTGTGGAGATCATGAGTATGC

	288
	AMPL4061495
	C03
	62791943
	62792194
	AAATAACAGTGAAAATGAGCCATTTTCGT
	TGCATGGGTTCTAATAATAGTGTGATTGG

	289
	AMPL4061496
	C03
	64403342
	64403616
	CAACCCATGCATCTTGCCATTT
	TTCATCTAAAGCAATTCTCCCACTAAAACT

	290
	AMPL4061497
	C03
	65989039
	65989313
	TTGAGTCAAAACGAGGGTTTCTCT
	GCCGTTTTCATGGCTCTGAGAT

	291
	AMPL4061498
	C03
	66284020
	66284294
	AGGTGACATGGATCTGGGAGTT
	CTCGGGCACGTAACTAGAGAAAA

	292
	AMPL4061499
	C03
	66980789
	66981063
	CGGACTCATTCTCATTTTTGTTTCGA
	AATGAGAAAGCCTTCACGATAGAGTATG

	293
	AMPL4069526
	C03
	67980317
	67980591
	CAACTTTCAACGGGAAGAAGACAC
	CACCATCAGTGATTTTGTTAATCATACGTT

	294
	AMPL4061501
	C03
	68596125
	68596399
	CTTGTAGGTTTGGCAGGAAAGGA
	TTCTGTGGCTACCTTGGGTTTTAATTAA

	295
	AMPL4069527
	C03
	69449801
	69450075
	GCAATAGTATTTTTCTCTCGTTCGATCCA
	GAGATCTGGTCTGTCGACTTTCTC

	296
	AMPL4061503
	C03
	70021221
	70021431
	ATGTGACAGTAGTACAACTTTCATGTAGT
	GGTACAATTAGATTCTCGGACAATGGTAC

	297
	AMPL4057139
	C03
	71427974
	71428191
	TGGAAGCATGATTCTAAAATGTAATCCCA
	ACAACTATTTACGTGGCTTAACACTTAAC

	298
	AMPL4061505
	C03
	71780009
	71780283
	AGTGAACCTAGAATCTTGTTTAGGATCTGA
	GTGTGTTTGTAATTGGGCTCTGTATTG

	299
	AMPL4061506
	C03
	72039625
	72039899
	CCCAGGCGGAGAAATGATTTGT
	AACTGCCCATCTCAAACCTAAGAAG

	300
	AMPL4055448
	C03
	72769374
	72769534
	GCAACCGCAAATACCACCTAGA
	ACCTTTTCATTAGTGTGTGACGGAA

	301
	AMPL4061507
	C03
	73472603
	73472855
	ACAAACTGTGAAAGGTTACGTGTTTG
	CTCTTACAAGATGTCTGTAATTTGTCCCAA

	302
	AMPL4061508
	C03
	74085668
	74085920
	AAGTTATCCCTTTTACATCTTTACCTAGATGA
	GCATGTGTTGGGTTTCTAGATTGAATATGA

	303
	AMPL4061510
	C03
	75332086
	75332358
	TCTTGGTAAACGTTCATAAACCACGA
	GGCCGACCCTAGTACACTAGATTTTA

	304
	AMPL4056965
	C03
	76164409
	76164683
	AGCATCTGCGAAGTTTCACAGA
	TCCGTACATCACTCATATCCTTTGC

	305
	AMPL4056961
	C03
	77137371
	77137643
	ATAACTCAATGCTTTAGCACAAGTAAAAGAAC
	CTTTAAAATTCAACCAAATTCCTTCTAAACTCA

	306
	AMPL4061512
	C03
	78379163
	78379437
	ATAAATAACCGGACGGATTCTATGTGAAAA
	TTGGTTCGGTTTTGTTTTGATTATTTCAGT

	307
	AMPL4061513
	C03
	78571325
	78571599
	TCACAAGTCTTTGATGTCAACGACA
	CATCTTTTTATTGACTGCAATTTCTGGTTG

	308
	AMPL4061514
	C04
	630710
	630979
	AGTTCTTCTTGTTCTTCAGGTGGTT
	GGGTTCAACAAGAACTAACAGACATACAA

	309
	AMPL4061515
	C04
	1989705
	1989979
	GGTGACTGTGAGCCCAATCAAA
	GTGCTTTAGTTTCCTGCCATCTTG

	310
	AMPL4061516
	C04
	4109421
	4109695
	GAGAATGACGTGTAAGTAGATAAGTGGTG
	CGACTTGCTGATGATAAAAACGGTC

	311
	AMPL4061517
	C04
	5471528
	5471786
	TTTTTGTTGAATTAAAGGCTAAGCTATCCA
	AACTAAACTCACGGAGGCATCAA

	312
	AMPL4061518
	C04
	5767100
	5767374
	CGCTACTTTTGATGCGCTTGAT
	ATTATCACAAGCAAGGGACAGGAAAT

	313
	AMPL4061519
	C04
	7613427
	7613701
	TCAATTTTGGTCGCAAAAACCCTAAAA
	CCGATTGAGTGATCATCAAAACATCAG

	314
	AMPL4061520
	C04
	8690237
	8690511
	GTTCCGAATCCCGACCATATGT
	TCAGTTAGTGCAAGACTGCAAGTATAAC

	315
	AMPL4061521
	C04
	9468767
	9469041
	GTGCCTCTTAGTGGCATCTATGT
	CAGAGAAGGGCATTAGTTGGGA

	316
	AMPL4056909
	C04
	9676104
	9676334
	ATTCTGATTGCTAAATCCATTTCCAGGA
	GGTTTAACACCGACCTTAACTACAAAC

	317
	AMPL4056905
	C04
	14941800
	14942073
	TATCACATGTGCAATCCAAATCCCA
	CCAGCACTACTCACAGTCACCTA

	318
	AMPL4061523
	C04
	15788894
	15789168
	TTTTTGACTAAGCGTCTTCAAATCTTCA
	GAACGGTAGCGTATCTCTTCTTCC

	319
	AMPL4061525
	C04
	17426611
	17426885
	GGAGCCCAGTAAGCTAAATATTATTCAGC
	GGTATAACTCCAGTGAATCATGGATTCTTT

	320
	AMPL4061526
	C04
	18900960
	18901234
	AAAAAGCTAAATGGATAAAGATATGTACTACCC
	ACTTCTGCACGTCAAAATCTAGTATCAG

	321
	AMPL4056900
	C04
	19979478
	19979752
	ATTGTGACTTTTTGGCACAAGAAACA
	ATGATAGTTAGAGTTTTAGTTTCCGTGAAAAGT

	322
	AMPL4061527
	C04
	20260766
	20261040
	GACGTGTTTCAGATGCTATTATTGCT
	CTCAGAACAAGGTGGAAACCAAAAAGAAA

	323
	AMPL4056896
	C04
	22738657
	22738931
	AACCAGAAAATGAATCCAAATTCGACG
	ACTTTTTCTTTTGAAGTATCACATCACCAATAC

	324
	AMPL4061529
	C04
	23737656
	23737921
	CGGCCTTATAAAGAACAACTTGCCT
	AACAAGATCCATATCAACTTGAGACAACAT

	325
	AMPL4061530
	C04
	24029274
	24029541
	TTTTCTCTACTTTCTCATGGGTCCTACT
	GAACCGTTTGGAACCGGAAAATTTTATTA

	326
	AMPL4061531
	C04
	24376714
	24376912
	TTGCAGAACCTGCATAGTTGTACT
	TAATGTGTTGCTTCTGCTAGGTACAAC

	327
	AMPL4061532
	C04
	24568613
	24568887
	GACAAGCATAAAAGAACTCAAACGCT
	TATGCTAGATGTTTGGTGAATCTCACAG

	328
	AMPL4061533
	C04
	24876995
	24877266
	GCATCACTTGAGCCGCTCT
	TTTTTCCACAAACTTTTTATAATATCTCCCGA

	329
	AMPL4061534
	C04
	25144538
	25144812
	CCAGGAAAGGCTGGGAAAGTAA
	CACATATTCTCTAGCCAATCTAAACTCTGA

	330
	AMPL4061535
	C04
	25463677
	25463951
	AACCGAGGTGAGAGAGGTAGTT
	TGTGGACATGTTTTCTGTTACGACT

	331
	AMPL4061536
	C04
	25755651
	25755918
	TCATTAATTTTCCACCCAACTTCGAGA
	AATGAATGATTAAGAGTGGCTCGTGAT

	332
	AMPL4061539
	C04
	27764336
	27764610
	TTTTCTAACATGGCAGTGATATTCAGAAGA
	ATTTGATGGAACAGTTTTTCGCGTT

	333
	AMPL4069528
	C04
	28021485
	28021726
	ATGAAACTGATTTTTACCAATGCCTATTATTAG
	AGTATGAAATTTCTCACTATGAAGAGAAGAGAA

	334
	AMPL4069529
	C04
	28537014
	28537276
	GCAGGTGCGGGTTTCATATTTT
	CTAGTCTCAACACATATCCTGGCATTAC

	335
	AMPL4061542
	C04
	31115657
	31115931
	CCCTGACACCTGTCCTTCTTAC
	TGACCAGTTTGTCACGAAAATAAACATG

	336
	AMPL4061543
	C04
	31360634
	31360907
	CAGCTTACGAATGGCCTCCTAA
	GGTTTAGTCAGTTGTGGCTCTCTTT

	337
	AMPL4069530
	C04
	32030584
	32030857
	CCCATAGTAAATTACACTAAAGACCCTTGT
	TCGGAGAAGAAGAATACGATTTCGAC

	338
	AMPL4069531
	C04
	33008885
	33009144
	GGTGGTGTCGGTCGACAATATG
	GTTTTGGGAAACTTTGGATTATTGTGGAG

	339
	AMPL4056869
	C04
	33506134
	33506408
	GGATCTTTTCAGCTATTGTATTATTTGTTTGGT
	GTTGATTGTCTTGGTTATCTCACTTGTC

	340
	AMPL4056865
	C04
	34234416
	34234690
	AAAAAGTAATCCAACATGCACCATGT
	CATGGTACATGTTTGGGATCTTGTG

	341
	AMPL4061546
	C04
	34524971
	34525245
	GTCATTAAACAACGTCTCTGGCAATT
	GGCTGCCTAGGGTCGATAATAG

	342
	AMPL4056862
	C04
	35294871
	35295119
	TACGCTATCCTAAGTACCCATTAACCA
	GCTGTTGAACCCAGAGAACCT

	343
	AMPL4061548
	C04
	36023410
	36023684
	CGACAACAATGGCGATCTCAAG
	AACGAAACTGGATGGTATTCAATAAGTCA

	344
	AMPL4061549
	C04
	36439681
	36439943
	GGTTTGGAACAACATGAAGTTCAACA
	TGAAGCTTCTAACACGTGTTACCAT

	345
	AMPL4061550
	C04
	36882204
	36882478
	CTCGTACGAAGACCATCATTTGC
	CGATCAAATCAACATCCTCCTAAATGC

	346
	AMPL4061551
	C04
	40613549
	40613823
	TGATGCTTGGCTTAGTCTGTCTTC
	ATTACAGAGCATCCAAGGCTTGT

	347
	AMPL4061552
	C04
	41394098
	41394372
	AGGATACCATACAAGCCAACTATAGTAGAA
	CTAGAACTGATACTGCTTGAAATGAGAGTT

	348
	AMPL4061553
	C04
	41737004
	41737250
	AGAAAAAGATACGAGAAGTAAGACACACTG
	GGGTCCAGTGTTGGTCCAAATATTT

	349
	AMPL4061554
	C04
	43109009
	43109283
	GTGGCCAGCACTAAAACACGAT
	TCCAGGATGGAAAGGATTGATCG

	350
	AMPL4056845
	C04
	44223797
	44224071
	TTTGTTTCGTAAAACTGTGATGTTTCTTGT
	CCCATCTACTCGTATATATACTGTTGGGT

	351
	AMPL4069532
	C04
	44860946
	44861220
	GTTTGCAATCATGTTCAAGTCATTACAGT
	ACAAACCTTTCAGAATGCCATCCTAT

	352
	AMPL4056842
	C04
	46470886
	46471155
	ACCAATATAATTAGTGGACACAAACGTGTA
	TTTGTTTTAGCTGCTAGACTTGTTCTCT

	353
	AMPL4061556
	C04
	47236005
	47236278
	TCTCAATACCGAAACGTGAATGATTAATCA
	CTTTGACTAAGCAGGAGCCAGTAA

	354
	AMPL4061557
	C04
	49191073
	49191347
	TACCCTCGTAATGGTTATTATGTTTAGGGA
	AATCTCTTTCTAGATCCAGTCTTCTTAGCT

	355
	AMPL4061558
	C04
	50915626
	50915895
	GGTTAAAGACGCACCTCTGAGT
	GGGAGTGTTTGTGGTCTCTGTAATG

	356
	AMPL4061559
	C04
	51353165
	51353436
	CGTTAAGTTTAGTGGACACGGAACA
	AGGCATGATACCTTTAGGGATAAAATTCTT

	357
	AMPL4061560
	C04
	51693443
	51693717
	CAACTTAGTTAGTGGGCGTAAATGAGT
	GCTTGTGTGCTCAAATCTCACATATTAAAA

	358
	AMPL4069533
	C04
	52198247
	52198520
	CGTGACATGCGCAATGATCTTG
	AAATAAAAGTGTTTGCAAGTCTCAAAACCT

	359
	AMPL4061561
	C04
	52697479
	52697752
	GCTGTTGGAAGAAAGGTCGGAA
	AGACAACGTATTAATTCGAACTCGGTTT

	360
	AMPL4061562
	C04
	52955058
	52955331
	CTGAATATAACCAGGACATTTGGTTGG
	AAATTATATTCCGCTTTGGTCGTCTCT

	361
	AMPL4061563
	C04
	53115181
	53115455
	GGTGTGCTGATATAAAGTTTGGGTGA
	TGTTCATTTCATCCTCCAAATGCAGTTA

	362
	AMPL4061564
	C04
	54294635
	54294889
	CTAGAATGTGATTTCTTCTACTGTTCGGAA
	AGTTCTAAAATGAGAAGTTCTTTCTTGCCT

	363
	AMPL4061565
	C04
	54575567
	54575841
	GGAAGTTTTTGCCTTTACCGACA
	GTCCATCAACATACAACAAACCCAAC

	364
	AMPL4061568
	C04
	64147081
	64147355
	ACAAAAACAATTCTCGGCGATTTTTGA
	CCTCTACCGTGCTGTTCATAGC

	365
	AMPL4056823
	C04
	65038308
	65038582
	CATTTTGGGTTTTACTATTTTGGGCCTT
	GAAACACAAAAAGTTAGCTATATCCGGTTT

	366
	AMPL4056822
	C04
	65235007
	65235281
	GAGGAGGGTTGCCACATATGTT
	CCGGTAGTGTGCTCGTATGAATAAAAA

	367
	AMPL4069534
	C04
	65552272
	65552546
	CGATCCATTCATGTTCATGAGCATG
	CTCTGTTATTGAAGCTTCTAGTGCTCT

	368
	AMPL4061570
	C04
	66573469
	66573743
	CATAAGGGACGAGTGGCACAAT
	CAGATACCCGAAATACCGCCTTAAAA

	369
	AMPL4061571
	C04
	67508866
	67509109
	TATAGATCTGTTCGAAACAGAGTGGGTA
	GGGTTGTTCAACATTTTTAATAGGTTTTAGTAC

	370
	AMPL4056816
	C04
	69087178
	69087450
	CGTCACAATTATTGGGTCACTCGA
	CCTTATTTATAATGCTTGCGTTCCTACTTTTT

	371
	AMPL4061574
	C04
	69323578
	69323852
	CATTGCACAGTTTTGAATTTTGTAATAAGTG
	CCTGACCATAACCTTCAACCGTT

	372
	AMPL4061576
	C05
	5629090
	5629343
	CCATTTTCGGTTTTCTTCTCTCACATC
	GCCCTGCTCTCTCACAGGATAT

	373
	AMPL4069535
	C05
	6186409
	6186682
	TCGGCAACCATAACGATGTTTGTA
	CTTCTACCGTTACAGTCGCAAGAAT

	374
	AMPL4061577
	C05
	7083311
	7083585
	GCACGAGTAGTTGAGATTGCTCT
	CATCCTTTAGTTGTGTATCTAAGCCAAACT

	375
	AMPL4061578
	C05
	7353917
	7354191
	CACAACGGATTTGAGTGATTTTCAGT
	AGTAAGTCATACAAGCGATTTGAATTCTCT

	376
	AMPL4061579
	C05
	11819918
	11820192
	TGTAGGAAGTCCTTCTTGGGAGT
	ATGATTGATTCAAAGGTGGTGTTTTGTTT

	377
	AMPL4056183
	C05
	13101691
	13101958
	CCTGAAGGAGCACCAGGATTAA
	TTTCTCTTGAATTGGAATCGATCGAGT

	378
	AMPL4061580
	C05
	14019654
	14019928
	GCCCACACCAGGCTAAACTTAA
	GAAAAGATGAAGGTGAAGGTGTATTCG

	379
	AMPL4061582
	C05
	17000164
	17000433
	CAATGGGTACAGAGATTGTAGCTCT
	CACATCCCAGCCTCGTTTTGTA

	380
	AMPL4061586
	C05
	19395025
	19395299
	TCATGAACACATGTTCATCAAGTTCTC
	TCCTCCTCCAGAAAATGAAAATTTCCTAG

	381
	AMPL4061587
	C05
	30769570
	30769844
	GATAAGGTTTGGTATGCGTCCAGAT
	GCAAGGTACAGGTCTTATCCTAATAACTTT

	382
	AMPL4069536
	C05
	31490356
	31490626
	TTCCCAAAGAACAAGTTTTGCTTTATTAGG
	AAATGGGAGTATTCTGTGCGCATA

	383
	AMPL4061588
	C05
	31760351
	31760625
	AAACTGTTCGAGTAATTTGTAGGATCCAA
	GAAAAAGTCACTCACCTTATCGACATTT

	384
	AMPL4056168
	C05
	32059716
	32059990
	CACTGATGTACTAACAAATGATCTAGGGA
	GGGTTTAAGGAAGTGAAGCTTATTTTTGG

	385
	AMPL4061590
	C05
	35920583
	35920815
	AATGAATATGAGCTGAAATTCATGATGGTT
	GCAAGATATCAGTATGGAAGTTGCTAATGA

	386
	AMPL4061591
	C05
	40831660
	40831934
	TTGAGGGTTAAAAGGTTTTCCAACCTA
	CTGAGGAACCAAACTTTGGTTTCAC

	387
	AMPL4056164
	C05
	40991997
	40992209
	GGTTCTAGGTAGGAACTAAATTTGCACT
	TTTCAAGGAATTGTCTTTGTTCGTATCAAC

	388
	AMPL4056163
	C05
	41264425
	41264661
	TTTCTTTTTCAATGTTGAATCCGAACGT
	TGCTGCTCTTAGAATCTATATTTGTTTCGG

	389
	AMPL4056162
	C05
	42191671
	42191945
	GAATTGTCGGAAACGTCTCGTTAAAA
	GCATTCAAAAGCTGTGAACCACATATTATA

	390
	AMPL4061592
	C05
	42588272
	42588546
	TCAGAGGTATATGTAGGCATGATCTTTGT
	CCGAGACGTCATATGATTTGACTCTC

	391
	AMPL4061593
	C05
	43276678
	43276898
	AACTTGACATCAACATGCAATATCAGTTTA
	ACAACATAGACGAGATATTCGTAATCCGTA

	392
	AMPL4056158
	C05
	43672153
	43672427
	ACTAGTTGATAAAGATGGCAAACAGATTGT
	GCTGATGACTCATATCTAGTTAAATCGACA

	393
	AMPL4057587
	C06
	1364771
	1365045
	CTGTATTTGATCAGGTAATCAGGAGATCA
	TTTGAAGGCTCTCCCTTTGATACAC

	394
	AMPL4057586
	C06
	3008499
	3008773
	TCACTGAAGACCAAGCCTTTCATT
	AGTAGATGGTCCTCTGCGAGAT

	395
	AMPL4061594
	C06
	4169552
	4169826
	GGCATGATACACAGATGCAACAG
	AACTTTAGGTTATTGTGCAAGTTGTGTTT

	396
	AMPL4061597
	C06
	5600431
	5600705
	CTATGGTATATAGGTTGGTAGGTATAGGCA
	TACCTGCGAGTTATTCAGACGAAAAA

	397
	AMPL4061602
	C06
	10939225
	10939448
	TTCCAAATCGAAGAGCGAACCGAT
	TGCTAAAACGACACTTATTTTGCAACC

	398
	AMPL4057571
	C06
	11094576
	11094809
	ATAAATAAAATACTGCCGGACGCTAGAAT
	ACCGCTGGATAAAAGGTAGCTTG

	399
	AMPL4061603
	C06
	11662504
	11662777
	AACCAAAAGCAGAAAATTTCTTTTCAGTA
	ACTGATTTTGGCCAATAAAAGCTTCAAT

	400
	AMPL4061605
	C06
	13054337
	13054602
	ATATAAAGACGAATGGCCAGCACTT
	CTCTTTGAAAAGATTTTCTCCACCGAAAAT

	401
	AMPL4061606
	C06
	16861604
	16861878
	CTGCGAGTGCTCTGTTCTTATTCT
	GATGAAGTCACTCTTTTCGTAACGTG

	402
	AMPL4057564
	C06
	17483002
	17483276
	CCTTTACCATCACTCGATCATATTAACTCC
	CATGGATGTTTTTGTTGATTGTTGAACG

	403
	AMPL4061608
	C06
	17886741
	17887015
	CCAAAATCAAATGAACCCAACTAGTTGA
	CATGAAGACCAGACGGATAGACAC

	404
	AMPL4061609
	C06
	18822398
	18822671
	GGATTTGCAAAACGAGGGCTTA
	GTGGGAAAAGCAAAAGAATCATCCAA

	405
	AMPL4061610
	C06
	19132857
	19133107
	AGGTTTGAATGAGAAATGAACATTCAAGTG
	TTGGTATTGATGACAACATAAAGGAGATGT

	406
	AMPL4057560
	C06
	20069859
	20070058
	TCGCTTAATCTTTAGTCTGAATTTCGTTTTTC
	ATTGCCAAAAACCTAAATTCTTATAAGGAAAAT

	407
	AMPL4057559
	C06
	20536178
	20536452
	GGTTAATACTTTTGTGTCATGGGTTTACAAC
	ATTATTCTATGAATCGCTTATACATTTACACGA

	408
	AMPL4061611
	C06
	21014491
	21014765
	ATAAGTATGTGGTTAGTCCGGTGTAAATTC
	TTTGAGAGATTGCCTCATCTCTGTC

	409
	AMPL4061612
	C06
	21354262
	21354536
	AGAACATAATCGAATCCGATAAAATTTCGG
	TACACACGTTTGAAAGATCAAAGGGTA

	410
	AMPL4061613
	C06
	21574246
	21574520
	TCTCTCAGGGTTTTAATTTCTCCAAAATCT
	GACCATTGCAGTAAACAATAATACTGTGTT

	411
	AMPL4061614
	C06
	22643813
	22644052
	AAAAAGGGAAACAAGCAACATTTAAACT
	GCCTTGCATCATAATAATGTTTAAGATCTCTTG

	412
	AMPL4057552
	C06
	22890159
	22890411
	TATTAAGTGTGTTCTTGAGATCGTGTTTCA
	AGAAGGATAGAGACACACAAGCTTTG

	413
	AMPL4061617
	C06
	26093997
	26094271
	ATATGTGTCAGACTCAGATCTATTCGGAT
	GAGCTTCTTTCTCTAACCAGAAGAAACA

	414
	AMPL4061618
	C06
	26384166
	26384440
	GATAGTATTTGGGAATCCAAGCTCACT
	CTTCTCAGAATATGCCTCGAGTAAACATAT

	415
	AMPL4057541
	C06
	27672555
	27672822
	GGTGGTTCAGTTGCTGGTCTA
	AAAAACAGGATATTGGTAGATTGAACAACA

	416
	AMPL4057540
	C06
	29339313
	29339563
	TGAAGTTATAGTGTTGATTTTGGAGATGGT
	AAAATTCCAAACACAGAAATTTCTCTGTCA

	417
	AMPL4057539
	C06
	30412952
	30413173
	GAAAACGTCACCCAAAGTATCTGAGA
	TTCAAGTCGTCTTTACACAATATCATCACA

	418
	AMPL4061621
	C06
	31864197
	31864470
	AAAACAGTCTTTCATTAGTTTAAAACCGGA
	ACATTTACTTACGTGGGTAGATGACCTAT

	419
	AMPL4061622
	C06
	32043438
	32043712
	GCAATATGCATCTCTCGGAGACAT
	TTGGAAGCTGAGAGCTATATGACAAC

	420
	AMPL4061623
	C06
	32321621
	32321895
	CCTCCACTTCAAAACTACGTACCT
	TCTCCCTGGTGAGTTTTGTATCTGA

	421
	AMPL4061625
	C06
	33458640
	33458913
	AACAAGTATAATCCTACCGAGAGACGAATA
	AGAAATCATCTCTTTACGAAGAATCGTCTC

	422
	AMPL4061626
	C06
	33726454
	33726728
	GTCCAAGACCGGCTTGATATACA
	ACTTGTTCTTCCTCTTATGACTCGTACT

	423
	AMPL4061627
	C06
	34503963
	34504237
	TAGTTCACGCTAAACCTACTCCATCT
	ATAACCATACCCAACTTGAATTATCCGAAA

	424
	AMPL4061628
	C06
	34791618
	34791892
	GGCAAAAATGTGATCACAGCATTG
	GATGCATTTGAGATCGGGACAAAC

	425
	AMPL4069537
	C06
	41566684
	41566958
	ATTTGAATCTACGAATATTTGTTCAGATTCTGT
	AATTGTGTATGAAATCATTTGAAGTTTTGGAA

	426
	AMPL4057523
	C06
	42124946
	42125220
	CCACACCAAGCACCTAATGTCA
	GGGCTCTCGACAACATCACTTC

	427
	AMPL4061630
	C06
	42364123
	42364397
	GCACAATGTCTGATGCAGGGAT
	TACAATTAGAGAGAGAAGGAAACTTAACGC

	428
	AMPL4056298
	C07
	3287736
	3287995
	TTTTTCTTTCTTTCTTCTCCAAACAGATCA
	TCTTCACCACCACATTTGCTTAATAGT

	429
	AMPL4061632
	C07
	4379329
	4379576
	AGATGTCATATAATTCCATACGACGAGGAT
	GGGTCTCGACCTAGTTTCTGAAAAAG

	430
	AMPL4061633
	C07
	8400412
	8400686
	ATGCCTAGTTACACCAACAGCTATAAATT
	CTCATAGTATGAATGTAGGCTGTCTTTTGA

	431
	AMPL4069538
	C07
	11117396
	11117670
	AGAAAGCAAGCAAAAGATAAATGACCATTT
	CTCAAGTCTTTTTGGACCAACGAA

	432
	AMPL4069539
	C07
	11284846
	11285120
	CCATCACATCCATGTTGATTATATTTTGGG
	TGCTCCACGAGTCTTTCGTAAC

	433
	AMPL4061634
	C07
	11884308
	11884582
	GTGTGGTGAGATGCTTATCATGGT
	GAACACAATGGGAAAATCTTCATAAGTCAG

	434
	AMPL4061635
	C07
	12036025
	12036299
	ATCTCATGACGTTTCGTCGTTCTATATC
	CGTAGAAGTTGTCATATCATGGTACAAACT

	435
	AMPL4061636
	C07
	12200136
	12200383
	GAAGGGTCTTTATCTTTTTCTACTCCGTT
	CAATGACTCACAAGCCATATGTTTGG

	436
	AMPL4056283
	C07
	12771950
	12772192
	TCTCTCTGTATAATTCCAAAGTGAGACA
	ACAAAATTTATGAAATTTTTGAAAAGGGAGTG

	437
	AMPL4061637
	C07
	13340616
	13340890
	AAAATCGTCTGCGACAAAATCGG
	GCCTATGAAGCTAGCTGTTGAAAATTG

	438
	AMPL4056281
	C07
	13491764
	13492038
	CAATTTCAAAGTATTTGCCTCCCAACAA
	CATGTTGTTGACGATTTTCTTATCAGTTGT

	439
	AMPL4056280
	C07
	14052714
	14052986
	TTGAGCATATACACTGACGTCATTACC
	GGGCCTAAGCTTCTATTCAATTTGG

	440
	AMPL4061638
	C07
	15462546
	15462818
	CGTCCATGCGGTGTCTTATGAT
	CCTCATGTAATGAGCATATTTGGAAGCTT

	441
	AMPL4061639
	C07
	15486910
	15487163
	GCGGTAGAGGTGAAAGGAAGTT
	TACACATTCAAACAATAACATCAGAGACCA

	442
	AMPL4061640
	C07
	16173669
	16173943
	TGTCGAAACATCATAATTTCATGACATTGC
	TGATGGCATGTTCCTCAAAACTGA

	443
	AMPL4069540
	C07
	21302080
	21302347
	GTCGCTGTTGAACAGAGGGTAA
	TAGAAACATGTTAGGATTGAATCAAGGCAA

	444
	AMPL4061642
	C07
	25031993
	25032267
	GGAAGTTGTGAATATCTCTCTTTGACGA
	CGCTTTGATTTCTGCATCTAGGTAAC

	445
	AMPL4061644
	C07
	25835937
	25836211
	TGTTGGTGTTCTTCGTACAAACGA
	ACACAAATAACTATGTTTCACGATTAGCGA

	446
	AMPL4069541
	C07
	33212435
	33212691
	ATTCTCAAGTGGATTCTCATGTCACTATG
	AAAAATGGTTTCACCTCTTTGCCT

	447
	AMPL4056265
	C07
	34462280
	34462533
	CATACATTTGTTGAAGCATCAGTTACAGTC
	TCAGTAGAGGATTGACAATATCTATGCAGA

	448
	AMPL4061649
	C07
	37766670
	37766944
	TCTTCAAAGATGTTGCAACTCTGGT
	CCACTTGGACGTTTACAATATACCTTTTT

	449
	AMPL4061650
	C07
	38841692
	38841893
	TTGTCGGCTATGTTTGACTGCT
	AATAATCACAAAAACCCTTGTAAAAGCGAA

	450
	AMPL4061652
	C07
	41727938
	41728212
	CGCTGCTTATCCATTCAAGTTGG
	CACTGACTATATCTAGACAAGCGCATAC

	451
	AMPL4069542
	C07
	43702458
	43702731
	TTTTTATTGATTTCAACCAGTAATCCCATG
	GCAGCAAAACTCCATCTAAACTGTCA

	452
	AMPL4061653
	C07
	43985907
	43986181
	ACATGATGATATGCTTGGCTGATGT
	AAAGAAATAGGTGAGAAGGCAGAGAAG

	453
	AMPL4061654
	C07
	44161880
	44162154
	GGTGTTCGTCGTCTTCCAAAAAC
	TCTCTTTAATTTGTCGGCCAGGAAA

	454
	AMPL4061656
	C07
	44922628
	44922902
	GGGTTTTAGTCAAGCTATCCGGAT
	CGTATACTATGCAGAATGTTAATTGGGCTT

	455
	AMPL4061657
	C07
	45419799
	45420073
	GGTAGTCGTTGTTGATGATCGCT
	GTGGATCAGATTGGGCGTAAGA

	456
	AMPL4056248
	C07
	46809760
	46810006
	CCATTTAGTTAGGTTTCTGATGAACTCTCA
	GATCTCGTTAGGAGGGCAGTTT

	457
	AMPL4061659
	C07
	48120251
	48120525
	GTCTTGGTCCAACAAACCAAACC
	CCGCAGTGCTATTATGTTAGTTAAGACTG

	458
	AMPL4056245
	C07
	48309491
	48309746
	TCATATCTCTGATTGATAAGCAGATCCGTA
	GGGCTGAGCCCAGTGTTTTAAT

	459
	AMPL4056244
	C07
	48964536
	48964801
	CTTGTGATTTAATCACCGCCTGAAT
	GAGTGTCAGACAGAGACTTAAAGGTG

	460
	AMPL4061661
	C07
	51192978
	51193252
	CAAACATCTTCACTTTAGAACCACTAAAGC
	TTTCAGTTAGTCATCTTCTCTTTTGCAGAT

	461
	AMPL4056238
	C07
	53570926
	53571196
	CATTATAACCAAAAACATAGCAGTACAGCA
	CTTACTTCTTTGTTACGAGTGTGGAGAA

	462
	AMPL4061663
	C07
	54195075
	54195317
	ATGTTAACTAGCCCATGAAAAATAAGGTAT
	ATCAGACTTTTCTTATAATCGTTTGAACGT

	463
	AMPL4056235
	C07
	54473830
	54474085
	TTCATTACAGTTCCTTCTTGTCTATAACTAAAA
	TTTTTCTCCAACATGAACGAATATTGC

	464
	AMPL4061664
	C07
	55288430
	55288704
	GAACGTTCAGTGTATCTCCAAAGCATATA
	GAGAGTGATGAGTTTTGGTTCATCTCAT

	465
	AMPL4061665
	C07
	58131747
	58132021
	TTCTGATCACATCTTTCACTTGGCA
	ATGCAAGCAAGCTTCAAAGCTAC

	466
	AMPL4056230
	C07
	58702939
	58703212
	GTGGAAGGATTACGGATCTGATTTTGA
	GACACCGTGATATGTGCCTTGA

	467
	AMPL4056229
	C07
	59543696
	59543939
	TTGTCTTGAGGGAAGAATTATCCATAGC
	TAGATGTTCACCGTTTGCAAAATTAGC

	468
	AMPL4061666
	C07
	59934018
	59934292
	TGCTTGCACCATCTAACCGTAG
	TCTCTAAGGCACATATTCTTTCGAACAAT

	469
	AMPL4061667
	C07
	60192032
	60192306
	TTTTTCTAAAAGGGAGGGAGTATCGTT
	TGCAGGGTACGTAAGAATCTTTGC

	470
	AMPL4061668
	C07
	61756012
	61756286
	ATCTGTGATTCCGTGTTGTTTTTCAATAG
	GCAAACGATCAAAAGTAGAACAGAAACAAA

	471
	AMPL4061669
	C08
	1111509
	1111781
	TAAGAAAGAAGTCTCATAGTTGTGGGAGAA
	GGTAGTCGTATTCTTGTGTGTGAGT

	472
	AMPL4069543
	C08
	2620893
	2621167
	TCTCTTCTATCTCCTTCCTCTACAATTGAC
	GCAAGTTGAAAAGTCCACAATCTACTTAAT

	473
	AMPL4057451
	C08
	5155699
	5155973
	TATACGTGTGATGTTAGTTTAATATGAAAGCGT
	ACTTATCATCATTACATACATCGAGAAGTTAAA

	474
	AMPL4061671
	C08
	6079289
	6079559
	TGGTTCAACTGAATAGACACCAAACT
	CTTAAATTTTCTGAACATTGGGTCTTCGTT

	475
	AMPL4057448
	C08
	8098662
	8098936
	GGCTTATTAAAACAATAAACACTGGAGGTT
	TGGACTCTGGTCTGAAAATACCATTATAGT

	476
	AMPL4069544
	C08
	9666228
	9666441
	TTCATGTTAACAAGTTTGTACGCAATTGT
	ACTTTAGATGCACGCCACACAA

	477
	AMPL4069545
	C08
	9931553
	9931827
	CTAATTTATTGACCGAAAAGCAATTCCGA
	CACACAAAGCGTGTATGTTATTAACAAATC

	478
	AMPL4061673
	C08
	10170621
	10170894
	CCTTCATAAAAGTCCATTGTTACTATTGCC
	TGAGTCAATTGGGTCAAAAACCTAAGAAA

	479
	AMPL4061674
	C08
	10854962
	10855236
	AGTCCAGCAAACCTGTGTTGTT
	ACAGCTGAGAACTCGTGAAGATC

	480
	AMPL4061675
	C08
	12688946
	12689220
	GGCAGCTCCAAACTCTTTTGGA
	TCAAAACCGCTTAACATTCCTACCTTT

	481
	AMPL4061676
	C08
	13460957
	13461231
	GGCACATTGTTTTTGAATCTTTTGTACATAAAT
	GATTCAGTCTGGATATCCATAAATTTTAAACCA

	482
	AMPL4061677
	C08
	19260801
	19261075
	GAAACTCCTAGTCACCGCTGTT
	TTGAGATTAACCTTCTTCGTCGCTAATT

	483
	AMPL4061678
	C08
	22114731
	22115004
	AATCAATATATTTCATTTGGATGAACGTTTGCT
	TTATATATGATAATACTGCACTATGCGTGAACC

	484
	AMPL4061679
	C08
	24174703
	24174923
	AATACAGAAACTCCAAAAAGTGCCCTA
	TCTTTCAAATTGTCATCTATGTGGTTTGGA

	485
	AMPL4057436
	C08
	25819266
	25819530
	TTTTTCCATTAAATTGGTTCAGTACTTTTGG
	CAAAATTTGAGTATTTTGATTTTTGACACATCT

	486
	AMPL4057434
	C08
	27201725
	27201998
	GTGAGAAAGAAAATTGCCTATATGCTTGT
	CTCCCACAGACCTCATGCAATA

	487
	AMPL4069546
	C08
	30146728
	30147002
	GATTTTGAAAACTGGACTGGACCAA
	AAAATGATGCAATTTAGAAAACCGGATTCT

	488
	AMPL4057409
	C08
	30414671
	30414942
	ACATATGCATAAGCATAAACATCTCACGA
	CACGTAGGTTTTATGTATCGGAACCA

	489
	AMPL4061683
	C08
	30580749
	30581015
	AATTGTCCATGGCTAAAATCAGTTCAAAAA
	GTCATCAAAGCGAATTTACTATTTCGGT

	490
	AMPL4061684
	C08
	32304816
	32305090
	TTGTCGACTCCTAATTCAGACATGAATTT
	CGTTGAAAGTCACAATTAAAAGCTGTGATT

	491
	AMPL4069547
	C08
	34232459
	34232729
	AGTTTGAGAAATTAGCTCGTAGGCTT
	GTTTTGACGATCATATATACACTGTCCTCA

	492
	AMPL4057315
	C08
	34585711
	34585985
	GCAAGGACTGGAACATCAAACTC
	AGAGGAATTCGGAGACCGTAGT

	493
	AMPL4061686
	C08
	35402157
	35402410
	ACATAAAAACAACCCGTTAAACATTGTCC
	CTTTTGATGATCACCAATTCACCGT

	494
	AMPL4057284
	C08
	37023111
	37023385
	CCTGCTTCTTTTTCATTAGACGATTAGATG
	CCCATTGACAACTCTATTAGGAAAAGGAAA

	495
	AMPL4057282
	C08
	37620409
	37620656
	GTCTCCTAACGGTTCCAACAGA
	TGATTCCTACCAGGAGAGGTGTT

	496
	AMPL4069548
	C08
	37850771
	37851045
	GCTGATGTTATACAGCGACTTGAAC
	CTTTAATCTGGAGAACACATCTTTCCTTTT

	497
	AMPL4061688
	C08
	38011274
	38011548
	TTACCAAAACATGGCCTTATGTATCATCA
	GAAGGCCTCTCTTCCTAGCTTTTT

	498
	AMPL4061689
	C08
	38504842
	38505116
	CTTGGCTCATCGTCTTCCCTTT
	AACCATTTACATCGCCTTAGACTTGA

	499
	AMPL4061690
	C08
	38855038
	38855291
	CCACTAAATTCATATAAGGGAACCCGTTT
	TTGCGAAAAGAACAGGCCTGAT

	500
	AMPL4057277
	C08
	43474398
	43474672
	GGGTGATTCCACAAAATAATTCTGGTC
	GCTCAACAACAATTTAGACCTAGAGGT

	501
	AMPL4061692
	C08
	44509801
	44510075
	ACTTTCGCTATTTGGTTAAACCTTCAATTC
	TGATTTGTTGCTTGAATTCTTCAACCTAAG

	502
	AMPL4061694
	C09
	1327885
	1328106
	GATATCCGCAATTATTGATAGTATTTGATTTGT
	AAAACAAAAACAAGACTGCATATGGTACAT

	503
	AMPL4061695
	C09
	2867049
	2867322
	TGACCTCGTTTCACGTTGGATT
	GGAGTTCTCTTGCTGTGACCTTAG

	504
	AMPL4069549
	C09
	16127897
	16128171
	CGTTTGATCGACAGAAGAACATCG
	CGACTTCCATGATACTTGGATTGGTT

	505
	AMPL4061700
	C09
	16595538
	16595778
	TTTAAATGGAAGGAGAAACCTATGGAAAACT
	AAACATTGATGTTTTATTGATCAAGAGAGCAA

	506
	AMPL4061701
	C09
	16948468
	16948724
	ATATAACATACTAGAGCCTCAAAGAGCTGA
	GCAGCTGAGATACGTAAGGATTAAACG

	507
	AMPL4061703
	C09
	20437993
	20438267
	GACATCAGTTTGAGACGCTTTTGT
	CAAAACCTCTCTTCTTTGAACAAAGATCG

	508
	AMPL4056799
	C09
	23369310
	23369584
	TGCTTTGAGTGCATGAGACTGT
	GTTCTAACCAGTACAGATGCATTTTTGG

	509
	AMPL4061704
	C09
	30365355
	30365629
	ACTCAGGATACGATGATTGTGCTTC
	AGACTGGGTGAAATCTGAAATTGGG

	510
	AMPL4061705
	C09
	36610956
	36611206
	TGTTTGCTTGTATTACTCATGTGGTGT
	TGACCGAATCAATTGTATAAACACCGAT

	511
	AMPL4061707
	C09
	44511781
	44512030
	AATACTACCATCTCCATAGTCCTGTACAAA
	AAAAATGCAGTTAAACTGGAAGCAAAC
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